171 176 PhoH-like phosphate starvation-inducible (CDS_0185) 190
1172 173 174 17571177178 179 180 181 182 183 184 186 187 188 189 | 191

IMGVR _UViG_3300045988_135286|3300045988|Ga0495776_180978 125171:136075(+)
133 134 185 136 137 138

uvig_235498 87278:97132(+)
157 158 159 160 161 167 169

IMGVR _UViG_3300045988 134136|3300045988|Ga0495776_ 166935 118914:129460(+)
62 165 168 169 170 171 172 173

=

IMGVR UViG_3300029784 0002733300029784|Ga0243806_1000014|201647-342509 122140:132833(+)
168 169 170 171 172 173

IMGVR _UViG_3300029432_000427|3300029432|Ga0243805_100111|8030-148226 121474:132167(+)
176 177 178 179 180 181 184

MGV-GENOME-0376268 127572:137872(+)

177
176] 178 179 180 181 184185 187

MGV-GENOME-0377117 127827:137551(+)
156 161 162 163 164 165 166 169 170 172

IMGVR UVIG_3300045988_129220|3300045988|Ga0495776 176314 119263:129689(+)
120 121 122 123 124 125

uvig 172424 81118:90976(+)
174 175 176 177 178 179

IMGVR UVIG 3300045988 _116234|3300045988|Ga0495776 174244 127452:137400(+)
172 173 174 175 176

MGV-GENOME-0376128 127680:137354(+)
175 176 177 178 179 180

IMGVR_UViG_3300045988_123751|3300045988|Ga0495776_180959 129306:139433(+)
170 171 172 173 174 175

IMGVR_UVIG 3300029430 000359|3300029430Ga0243922 100096|14520-160922 126322:136221(+)
180 181 182 183 184 185 186

IMGVR _UViG_3300029570_000310|3300029570|Ga0244916_100006|9277-153990 124644:136224(+)
180 181 182 183 184 185 186

MGV-GENOME-0376746 127646:139226(+)
150 155 156 157 158 159 160

uvig 250647 104647:116154(+)

176 177 178 179 180 181

Shkoporov_2018 SRR6128101 NODE 3_length 150104 cov_72.384534 129964:141136(+)
177 178179 180 181 182 183

IMGVR_UViG_3300029533_000055|3300029533|Ga0245046_100003|190347-337130 127180:138153(+)
150 151 152 153 154 155

MGV-GENOME-0374266 112698:122632(+)
138 139 140 141 142 143 144

MGV-GENOME-0370928 89800:100063(+)
178 179 180 181 182

MGV-GENOME-0377323 126536:135883(+)
124 125 126 127 128

uvig 580042 80823:91095(+)
186 187 188 189 190 191

uvig 571227 135419:144913(+)
176 177 178 179 180 181

IMGVR UVIG 3300045988 _131524|3300045988|Ga0495776 187052 127720:137521(+)
166 167 168 169 170 171

IMGVR_UViG_3300029364_000216|3300029364|Ga0243886_1000038|29008-172235 123000:134137(+)
160 161162 163 164 165

IMGVR _UViG_3300045988_131898|3300045988|Ga0495776_168653 117679:127801(+)
147 148 149 150 151 152

MGV-GENOME-0374289 95047:106463(+)
131 132 133 134 135 136

MGV-GENOME-0368400 81615:91648(+)
179 180 181 182 183

IMGVR UVIG_3300045988_141428|3300045988|Ga0495776 155646 129167:139005(+)
156 157 158 159 160 161

IMGVR_UViG_3300045988_140283|3300045988|Ga0495776_176256 116028:126672(+)

CDS.0177  CDS_0179
CDS_0168 CDS 0173 CDS_0176]CDS_0178 CDS_0180

OO KK W — T

MGV-GENOME-0375595 127346:134526(+)
CDS_0151 CDS_0154 CDS_0157

ga@ICICHIOC < +——D

MGV-GENOME-0373507 110990:118292(+)
CDS_0172

EEm 0D KK oD

IMGVR_UViG_3300045988_136882|3300045988|Ga0495776_180966 125047:133584(+)
180 181 182 183 184 185

SAMN11893721 al ct507748 127071:140254(+)
169 170 171 172 173 174 restriction endonuclease (CDS_0177)

IMGVR_UViG_3300045988_112478|3300045988|Ga0495776_101838 125041:137299(+)
162 163 164 165 166 167

MGV-GENOME-4435344 119069:130765(+)
184 135 136 137 138 139

MGV-GENOME-0370360 89882:101081(+)
170 171 172 173 174

IMGVR_UViG_3300045988_145254|3300045988|Ga0495776_186575 123896:135186(+)
187 188 189 190 191

uvig_158292 136838:148988(+)
178 179 180 181 182 183 191

IMGVR_UViG_3300045988_132982|3300045988|Ga0495776_187041 129199:140382(+)
179 180 181 182 183 184 185

IMGVR _UViG_3300045988_133857|3300045988|Ga0495776_166975 126257:137853(+)
137 188 139 140 141 142 143

MGV-GENOME-0370711 88846:100628(+)
163 164 165166 167 168 169 173

MGV-GENOME-0375338 119200:130961(+)

5000 nt 1

DNA, RNA and nucleotide metabolism other unknown function



