1S3 family transposase IiBlhl (MDEIDJFD_00115)
1S630 family transposase 1ISBs2 (MDEIDJFD_00114)
MDEIDJFD_00109 C4-dicarboxylic acid transporter DauA (MDEIDJFD_60112) ‘
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HIIPJCJA_00001 HIIPJCJA 00139  OatA (VF0441) (HIIPJCJA 00137)  HIIPJCJA 00134 HIIPJCJA_00129

X | -1 HEOD-GE—0) — K HD-A
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