glycopeptide resistance transcriptional regulator VanU (NFO00090.1) (INBEBIEO_00023)
RM__Type_|_REases__Type_|_REases_FAM_O.einsi_trimmed (INBEBIEO_00020)

Tyrosine recombinase XerC (INBEBIEO_00018) INBEBIEO_00025 Sortase B (INBEBIEO_00029)
INBEBIEO?OOOl? RM_Type_l_MTases__Type_|_MTases_FAM_0 (INBEBIEO_00022) INBEBIEO_00026 INBEBIEO_00028
INBEBIEO_00016 INBEBIEO_00019 INBEBIEO_00021 \ | INBEBIEO_00024 INBEBIEO_00027 |
I

IMGPR_plasmid_3300029566_000117 9677:24717(+)
PGCGAGBL_00018

PGCGAGBL_00026 PGCGAGBL_00024 PGCGAGBL_00019
IMGPR_plasmid_3300029613_.000200 10013:25059(-)
FPHHFDAF_00030 FPHHFDAF_00028 FPHHFDAF_00023

IMGPR _plasmid_3300029494_000298 13829:28380(-)
NNNDKMBM_00022

NNNDKMBM_00028 NNNDKMBM_00023
e = S ——————

IMGPR_plasmid_3300029712_000262 13789:28916(-)
NJGAOFIJ_00024

RM_Type_|.S__ Type_|_S_ 01 (NJGAOFIJ_00020) NJGAOF1J_00023
IMGPR_plasmid_3300007353_000086 7531:22565(+)
DNA polymerase IV (HPHAKPDL_00028)
HPHAKPDL_00027 HPHAKPDL_00025 HPHAKPDL_00022

IMGPR_plasmid_3300000281_000059 13759:23806(-)
k 6000 nt 1
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