
IMGVR_UViG_3300045988_161669|3300045988|Ga0495776_017300: 4,046-15,796 (+)

head maturation protease (CDS_0003)

4
major head protein (CDS_0005)

6 7 8 9
10

11 12 13 14 15

MGV-GENOME-0343279: 19,819-29,942 (+)

26

MGV-GENOME-0351932: 31,023-41,666 (+)

50 51

uvig_383645: 4,019-13,451 (+)

8

MGV-GENOME-0351949: 29,555-41,689 (+)

44
head maturation protease (CDS_0045)

50

uvig_384210: 3,017-14,384 (+)

8

MGV-GENOME-0343749: 3,017-14,448 (+)

8 12

uvig_11234: 3,017-14,750 (+)

8 9

uvig_165183: 4,046-15,797 (+)

8 9

uvig_563989: 3,017-14,095 (+)

8 9

uvig_170207: 37,311-47,895 (+)

57 61

MGV-GENOME-0350593: 3,017-13,462 (+)

8 9

uvig_144098: 3,017-12,791 (+)

8 9

uvig_56316: 4,019-14,637 (+)

8

uvig_567980: 3,017-14,168 (+)

8 9

MGV-GENOME-0351456: 34,654-46,118 (+)

54 55 59

MGV-GENOME-0344472: 4,019-15,695 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_129389|3300045988|Ga0495776_031696: 34,654-46,118 (+)

54 55 59

IMGVR_UViG_3300045988_157431|3300045988|Ga0495776_049009: 4,046-15,748 (+)

8

MGV-GENOME-0347618: 3,017-13,074 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_147268|3300045988|Ga0495776_118401: 4,019-14,637 (+)

8

uvig_557505: 3,017-13,593 (+)

8 12

MGV-GENOME-0351201: 34,663-45,751 (+)

54 58

uvig_544431: 3,017-14,546 (+)

8 9

uvig_555557: 3,017-14,430 (+)

8

MGV-GENOME-0351450: 3,017-13,713 (+)

8 9 10

MGV-GENOME-0353069: 4,046-15,488 (+)

8 9

MGV-GENOME-0351630: 3,017-14,395 (+)

8

MGV-GENOME-0339166: 3,017-14,668 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_125669|3300045988|Ga0495776_003771: 4,046-14,798 (+)

8

MGV-GENOME-0351353: 30,351-42,079 (+)

51

uvig_554103: 36,049-47,798 (+)

56

MGV-GENOME-0351495: 4,019-15,403 (+)

8 9

MGV-GENOME-0340665: 4,019-15,079 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_142718|3300045988|Ga0495776_004389: 37,122-48,886 (+)

56

MGV-GENOME-0349140: 3,017-14,751 (+)

8

MGV-GENOME-0350874: 4,019-14,756 (+)

8 9

IMGVR_UViG_3300045988_163127|3300045988|Ga0495776_048904: 36,402-47,050 (+)

56 57

IMGVR_UViG_3300029102_000004|3300029102|Ga0169175_100130: 36,252-46,900 (+)

56 57

uvig_547001: 35,823-47,649 (+)

56 57

IMGVR_UViG_3300045988_160140|3300045988|Ga0495776_017317: 34,925-46,467 (+)

50 54 55

uvig_260883: 30,708-40,221 (+)

52 53 56 57

OTU_355: 3,017-12,319 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_170269|3300045988|Ga0495776_017218: 3,017-13,001 (+)

8 12

IMGVR_UViG_3300045988_136597|3300045988|Ga0495776_003673: 34,784-45,332 (+)

53

MGV-GENOME-0351845: 30,167-41,539 (+)

49 50

MGV-GENOME-0352018: 34,564-45,642 (+)

53

IMGVR_UViG_3300045988_159140|3300045988|Ga0495776_017405: 4,019-15,078 (+)

8 9

MGV-GENOME-0351419: 36,255-46,052 (+)

54

IMGVR_UViG_3300045988_158711|3300045988|Ga0495776_137297: 33,825-44,227 (+)

51 52

IMGVR_UViG_3300045988_162889|3300045988|Ga0495776_137043: 3,017-13,863 (+)

8 9

MGV-GENOME-0343080: 24,620-36,008 (+)

33

MGV-GENOME-0339626: 3,017-14,736 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_162284|3300045988|Ga0495776_100130: 30,049-40,313 (+)

51

IMGVR_UViG_3300045988_135145|3300045988|Ga0495776_048963: 4,046-15,749 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_136968|3300045988|Ga0495776_031681: 36,255-46,052 (+)

54

IMGVR_UViG_3300045988_173103|3300045988|Ga0495776_003614: 4,019-14,159 (+)

8

MGV-GENOME-0352519: 32,040-43,798 (+)

51 52

MGV-GENOME-0338549: 4,019-15,783 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_160226|3300045988|Ga0495776_017437: 4,019-14,300 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_138340|3300045988|Ga0495776_031537: 4,019-14,566 (+)

8 9

MGV-GENOME-0351806: 4,019-14,357 (+)

8 9

IMGVR_UViG_3300045988_146204|3300045988|Ga0495776_031659: 3,017-14,433 (+)

8 9

OTU_370: 30,483-40,772 (+)

53 54

MGV-GENOME-0352829: 3,017-14,777 (+)

8 9

MGV-GENOME-4419260: 4,019-15,792 (+)

8 9

uvig_103324: 4,019-15,778 (+)

8 9

uvig_206725: 3,017-14,762 (+)

8 9

MGV-GENOME-0277447: 3,017-14,387 (+)

8 9 10

MGV-GENOME-0351349: 4,019-15,225 (+)

8 9

Norman_125_NODE_6_length_80366_cov_514.475526: 3,017-14,782 (+)

8 12

MGV-GENOME-0353112: 36,740-47,795 (+)

55

IMGVR_UViG_3300029858_000006|3300029858|Ga0245300_100337: 3,017-14,959 (+)

6 9 10

MGV-GENOME-0341060: 3,017-15,033 (+)

8 9

MGV-GENOME-0342276: 3,017-13,571 (+)

8

MGV-GENOME-0341764: 4,019-15,349 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_170548|3300045988|Ga0495776_017284: 3,017-13,474 (+)

8 12

IMGVR_UViG_3300045988_169974|3300045988|Ga0495776_100371: 3,017-13,571 (+)

8 12

uvig_215068: 3,017-13,667 (+)

8 9

uvig_392601: 3,017-14,728 (+)

8 12

MGV-GENOME-0340900: 4,019-15,442 (+)

8 12

MGV-GENOME-0349580: 3,017-13,398 (+)

8 9 10

IMGVR_UViG_3300045988_156691|3300045988|Ga0495776_003886: 3,017-13,398 (+)

8 9 10

uvig_555745: 3,017-14,170 (+)

8 9 10 14

IMGVR_UViG_3300045988_129516|3300045988|Ga0495776_017409: 4,019-15,938 (+)

8 11 14

IMGVR_UViG_3300045988_125344|3300045988|Ga0495776_048985: 3,017-15,320 (+)

8 9

MGV-GENOME-0340959: 3,017-14,561 (+)

8 9

MGV-GENOME-0286884: 5,048-16,267 (+)

8 9

IMGVR_UViG_3300045988_149584|3300045988|Ga0495776_031514: 3,017-15,312 (+)

8 9

MGV-GENOME-0342744: 20,242-33,082 (+)

27 28

MGV-GENOME-4429566: 4,019-14,415 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_148843|3300045988|Ga0495776_017342: 3,017-16,244 (+)

8 9 11

MGV-GENOME-0350927: 4,061-16,131 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_158016|3300045988|Ga0495776_137272: 4,061-16,117 (+)

8

MGV-GENOME-0352381: 3,017-16,300 (+)

8 9

IMGVR_UViG_3300045988_133835|3300045988|Ga0495776_017325: 4,046-17,691 (+)

8 9

MGV-GENOME-0349675: 4,046-15,092 (+)

8 9

uvig_24842: 3,017-16,354 (+)

8 9 10

MGV-GENOME-0351416: 4,046-15,305 (+)

8

IMGVR_UViG_3300045988_145617|3300045988|Ga0495776_031607: 4,046-16,188 (+)

8 9

IMGVR_UViG_3300045988_132547|3300045988|Ga0495776_017361: 3,017-14,405 (+)

8

MGV-GENOME-0351146: 3,017-14,405 (+)

8

uvig_106279: 31,850-44,774 (+)

51 52

MGV-GENOME-0353397: 4,046-20,475 (+)

8 9 10 11

MGV-GENOME-0350964: 4,046-17,561 (+)

8 9

IMGVR_UViG_3300045988_155179|3300045988|Ga0495776_017290: 4,046-17,316 (+)

8 9

uvig_150623: 3,017-26,649 (+)

8 9 10 11 12 13 14

MGV-GENOME-0278923: 2,544-15,443 (+)

3 9

MGV-GENOME-0336663: 57,327-62,969 (-)

78

uvig_114118: 55,500-61,562 (-)

78

MGV-GENOME-0336871: 57,917-63,142 (-)

80

MGV-GENOME-0334630: 2-4,917 (+)

1

MGV-GENOME-0371749: 37,795-83,674 (+)

54 56 57 58
59

60

61
62

63
64

65
66

67

cd06127 CAS-I,CAS-II,CAS-III,CAS-IV,CAS-V,CAS-VI; (CDS_0068)

69 70 71 72

MazG-like pyrophosphatase (CDS_0073)

74
DNA polymerase (CDS_0075)

76 77 78

SbcD-like subunit of palindrome specific endonuclease (CDS_0079)

80 81 82

83
84

85

86

87

LigA (VF1220) (CDS_0088)

89 90 91 92

IMGVR_UViG_3300045988_152958|3300045988|Ga0495776_078451: 1-11,819 (+)

1 2 3 4 5 6

uvig_220884: 93,348-113,486 (-)

127
128

129

130

131132133134

135

136
137

138
139

140
141

10000 nt

DNA, RNA and nucleotide metabolism head and packaging other tail unknown function defence (PADLOC) virulence (VFDB)


