
TemPhD_cluster_51038: 1-36,692 (+)

uvig_576384: 1-37,115 (+)

Shkoporov_2019_SRR9161578_NODE_7_length_37287_cov_6.930785: 1-37,287 (+)

IMGVR_UViG_2636415664_000002|2636415664|2636445587: 1-37,212 (+)

IMGVR_UViG_2558860695_000001|2558860695|2558899539: 1-36,703 (+)

IMGVR_UViG_2558860701_000003|2558860701|2558899836|32509-70748: 1-38,240 (+)

IMGVR_UViG_2558860710_000002|2558860710|2558900306|32509-70748: 1-38,240 (+)

IMGVR_UViG_2558860706_000001|2558860706|2558900101|32509-69656: 1-37,148 (+)

IMGVR_UViG_3300029067_000018|3300029067|Ga0169173_10029|35139-73355: 1-38,217 (+)

IMGVR_UViG_3300014583_000017|3300014583|Ga0169827_10008|34415-72622: 1-38,208 (+)

IMGVR_UViG_3300029066_000012|3300029066|Ga0169219_10013|104972-146587: 1-41,616 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_098282|3300045988|Ga0495776_021211: 1-36,025 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_098217|3300045988|Ga0495776_127213: 1-36,721 (+)

IMGVR_UViG_2574180122_000003|2574180122|2574212049|212801-250227: 1-37,427 (+)

uvig_111527: 1-39,147 (+)

MGV-GENOME-0263964: 1-38,282 (+)

IMGVR_UViG_3300014896_000032|3300014896|Ga0169775_10047|3-38282: 1-38,280 (+)

IMGVR_UViG_2563366811_000001|2563366811|2563391453|32506-71160: 1-38,655 (+)

uvig_315006: 1-37,344 (+)

IMGVR_UViG_2563366810_000003|2563366810|2563391427|32518-71906: 1-39,389 (+)

IMGVR_UViG_2546825507_000001|2546825507|2546825909|34504-73346: 1-38,843 (+)

GQ478088.1: 1-37,856 (+)

TemPhD_cluster_15470: 1-37,834 (+)

TemPhD_cluster_33262: 1-37,758 (+)

IMGVR_UViG_2563366783_000003|2563366783|2563390156|33569-72337: 1-38,769 (+)

IMGVR_UViG_2517572131_000001|2517572131|2517589016|256366-295132: 1-38,767 (+)

IMGVR_UViG_2617271269_000005|2617271269|2617360714|130501-169268: 1-38,768 (+)

IMGVR_UViG_2579778793_000006|2579778793|2579816035|1-38411: 1-38,411 (+)

IMGVR_UViG_2546825505_000001|2546825505|2546825802|108943-147980: 1-39,038 (+)

IMGVR_UViG_2558860725_000001|2558860725|2558900846|32512-72852: 1-40,341 (+)

IMGVR_UViG_2558860737_000001|2558860737|2558901262|33459-72034: 1-38,576 (+)

TemPhD_cluster_37259_: 1-37,561 (+)

IMGVR_UViG_2531839257_000004|2531839257|2531880636|3-37354: 1-37,352 (+)

IMGVR_UViG_2558860742_000001|2558860742|2558901443|32512-71080: 1-38,569 (+)

uvig_114985: 1-36,877 (+)

IMGVR_UViG_2531839259_000005|2531839259|2531880722|1-35778: 1-35,778 (+)

TemPhD_cluster_43155: 1-37,560 (+)

MGV-GENOME-0222508: 1-31,984 (+)

uvig_578799: 1-49,421 (+)

SRR5495008_NODE_19_length_36107_cov_23.258488: 1-36,107 (+)

uvig_314883: 1-35,899 (+)

MGV-GENOME-0218572: 1-31,308 (+)
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