
uvig_29309: 1-39,550 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_097306|3300045988|Ga0495776_147376: 1-35,146 (+)

MGV-GENOME-0295497: 1-39,370 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_124821|3300045988|Ga0495776_186856: 1-39,370 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_127407|3300045988|Ga0495776_187745: 1-38,675 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_098108|3300045988|Ga0495776_126336: 1-38,334 (+)

MGV-GENOME-0287859: 1-38,675 (+)

IMGVR_UViG_3300023719_000259|3300023719|Ga0257059_100358|362-39592: 1-39,231 (+)

uvig_278672: 1-54,661 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_097967|3300045988|Ga0495776_182861: 1-36,528 (+)

MGV-GENOME-0260477: 1-34,691 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_150169|3300045988|Ga0495776_085712: 1-38,500 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_117529|3300045988|Ga0495776_168046: 1-37,307 (+)

MGV-GENOME-0258859: 1-37,193 (+)

uvig_419448: 1-38,314 (+)

MGV-GENOME-0259261: 1-34,728 (+)

MGV-GENOME-0270560: 1-40,386 (+)

uvig_115087: 1-44,373 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_096041|3300045988|Ga0495776_175514: 1-40,786 (+)

IMGVR_UViG_3300029561_000265|3300029561|Ga0244853_100383|5479-44465: 1-38,987 (+)

IMGVR_UViG_3300029218_000221|3300029218|Ga0168718_100280|29545-70458: 1-40,914 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_116490|3300045988|Ga0495776_172872: 1-39,972 (+)

MGV-GENOME-0298119: 1-39,972 (+)

MGV-GENOME-0311160: 1-44,686 (+)

MGV-GENOME-0327524: 1-37,585 (+)

uvig_231097: 1-52,616 (+)

uvig_438058: 1-46,724 (+)

uvig_144780: 1-47,348 (+)

Ma_2019_SRR413683_NODE_422_length_46782_cov_4.066321: 1-46,782 (+)

SAMEA2737667_a1_ct52730_vs1: 1-45,700 (+)

IMGVR_UViG_3300029204_000233|3300029204|Ga0168686_100051|72015-111855: 1-39,841 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_096934|3300045988|Ga0495776_185721: 1-37,293 (+)

MGV-GENOME-0255674: 1-32,653 (+)

uvig_221128: 1-40,108 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_107190|3300045988|Ga0495776_167182: 1-35,158 (+)

uvig_323506: 1-56,642 (+)

uvig_235503: 1-54,906 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_108590|3300045988|Ga0495776_109914: 1-41,402 (+)

20000 nt

defence (PADLOC) virulence (VFDB) AMR (AMRFinderPlus) tRNA


