
uvig_227963: 1-37,953 (+)

IMGVR_UViG_3300029513_000008|3300029513|Ga0244810_100526: 1-37,997 (+)

MGV-GENOME-0257132: 1-37,953 (+)

IMGVR_UViG_3300029714_000022|3300029714|Ga0245242_1000936: 1-37,765 (+)

MGV-GENOME-0258885: 1-38,246 (+)

uvig_298144: 1-38,006 (+)

MGV-GENOME-0257629: 1-38,043 (+)

MGV-GENOME-0253061: 1-37,257 (+)

OTU_2751: 1-37,719 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_020660|3300045988|Ga0495776_042527: 1-36,386 (+)

MGV-GENOME-0255927: 1-37,745 (+)

uvig_565395: 1-37,608 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_021160|3300045988|Ga0495776_015756: 1-37,104 (+)

Minot_Diet_SRR5088941_NODE_66_length_32642_cov_21.921840: 1-32,642 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_025231|3300045988|Ga0495776_018120: 1-36,018 (+)

SAMN05826589_a1_ct3999: 1-35,899 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_031073|3300045988|Ga0495776_086916: 1-36,947 (+)

uvig_425356: 1-32,400 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_023971|3300045988|Ga0495776_062949: 1-35,837 (+)

IMGVR_UViG_3300029678_000016|3300029678|Ga0245195_100837: 1-35,869 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_017122|3300045988|Ga0495776_042954: 1-36,523 (+)

Kang_0047_ST002_N_NODE_60_length_36445_cov_312.791069: 1-36,445 (+)

uvig_539606: 1-36,097 (+)

SAMN11031384_a1_ct5841: 1-36,858 (+)

MGV-GENOME-4412877: 1-36,795 (+)

uvig_96772: 1-35,813 (+)

uvig_92233: 1-35,813 (+)

MGV-GENOME-0232481: 1-33,805 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_053734|3300045988|Ga0495776_104600: 1-33,805 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_029467|3300045988|Ga0495776_119446: 1-31,989 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_048047|3300045988|Ga0495776_016907: 1-37,515 (+)

uvig_141823: 1-36,984 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_035568|3300045988|Ga0495776_016068: 1-37,241 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_028432|3300045988|Ga0495776_127367: 1-36,757 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_044203|3300045988|Ga0495776_014186: 1-36,251 (+)

IMGVR_UViG_3300014958_000006|3300014958|Ga0134421_1000477: 1-36,923 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_033136|3300045988|Ga0495776_042400: 1-36,340 (+)
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