o1

) T o DO ) XHO! )
SAMNO9781729_al_ct142398 vs1: 1-28,796 (+)
). O DD X! XHEODAL
SAMNO9781738_al_ct41333_vs1: 1-25,642 (+)
) 1 DO y/ X O
MGV-GENOME-0170114: 1-23.217 (+)
) 1 DO ) XHO —
MGV-GENOME-0169911: 1-23,187 (+)
) ). b DU i el )
MGV-GENOME-0177061: 1-24.229 (+)
) ). o DU ) el 1
MGV-GENOME-0166381: 1-22,696 (+)
) ). - o DO ) YO
MGV-GENOME-0156409: 1-21,339 (+)
) DO y/ ol 1
MGV-GENOME-0170084: 1-23.212 (+)
) g DO ) ol 1
SAMNO9781784_al_ct8179_vs1: 1-22,441 (+)
) b DU ) X! 1
MGV-GENOME-0182464: 1-25051 (+)
). 1 DO ) XA —or >
MGV-GENOME-0183315: 1-25,178 (+)
) ) o DU ) el ) e )
MGV-GENOME-0184734: 1-25,396 (+)
) 0 o DO ) YA )
MGV-GENOME-0192005: 1-26,585 (+)
) ) o B, DO ) XH )
MGV-GENOME-0186509: 1-25,681 (+)
A ) b DO ) el
MGV-GENOME-0171157: 1-23.361 (+)
) ) b DU ) DO o1
MGV-GENOME-0178457: 1-24,440 (+)
) s DU ) XA )
MGV-GENOME-0198734: 1-27,751 (+)
). ) DU | XA L OPEDH
MGV-GENOME-0194939: 1-27,078 (+)
O DU ) YOEPPED 1
MGV-GENOME-0174935: 1-23,901 (+)
b DO ) O DO 5
MGV-GENOME-0173393: 1-23,682 (+)
) DO ) O >
MGV-GENOME-0163102: 1-22,229 (+)
s DO ) il )
MGV-GENOME-0172712: 1-23,580 (+)
s DU ) > )
MGV-GENOME-0180155: 1-24,689 (+)
A DU y ol DO OO
MGV-GENOME-0180826: 1-24,785 (+)
) O DO ) YOO O
MGV-GENOME-0178363: 1-24,427 (+)
v DU ) hal, B I O I 2
Rampelli_10024_NODE_937_length_24277_cov_13.630997: 1-24,277 (+)
) ) DU )/ hal I B e
SAMNO3418268_al_ct344893 vs1: 1-23,678 (+)
\ ) ) ) A DU ) ol v I I e I
MGV-GENOME-0175317: 1-23,962 (+)
) I, DU ) >OEOD0M_ OB

SAMN10407346_al ct84762 vs1:1-25197 (+)

)

H O oD O

MGV-GENOME-0175112:1-23,927 (+)

H

MGV-GENOME-0198050: 1-26,422 (+)

H

MGV-GENOME-0184296:1-25,327 (+)

H

MGV-GENOME-0183851:1-25,261 (+)

DO O
DO Ol
DO

H

PO

)

SAMNO9781740_al_ct21978_vs1:1-28,454 (+)

DI D Wy W B B e

PO PO >

el W e

)

. —) o
uvig 81029:1-16,161 (+)

, ) b ) H
uvig 87645:1-15,421 (+)

) H ) o I BV, I B

uvig_401480: 1-16,898 (+)
' 10000 nt i

defence (PADLOC)
I




