
uvig_389946: 1-58,205 (+)

uvig_381367: 1-54,988 (+)

uvig_463226: 1-56,394 (+)

uvig_183516: 1-65,276 (+)

IMGVR_UViG_3300029582_000343|3300029582|Ga0245118_100189|16546-67838: 1-51,293 (+)

uvig_208105: 1-52,878 (+)

uvig_306706: 1-54,265 (+)

uvig_171039: 1-52,536 (+)

MGV-GENOME-0311638: 1-50,513 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_079206|3300045988|Ga0495776_095317: 1-51,785 (+)

MGV-GENOME-0314749: 1-51,785 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_067169|3300045988|Ga0495776_154761: 1-47,933 (+)

uvig_556619: 1-51,019 (+)

uvig_557151: 1-51,153 (+)

uvig_171130: 1-60,175 (+)

Han_2018_ERR1398079_NODE_69_length_51764_cov_31.864511: 1-51,764 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_076883|3300045988|Ga0495776_000568: 1-51,726 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_057994|3300045988|Ga0495776_114382: 1-52,446 (+)

uvig_467053: 1-52,446 (+)

uvig_250907: 1-53,345 (+)

uvig_139448: 1-53,322 (+)

IMGVR_UViG_3300029237_000379|3300029237|Ga0167477_100059|26187-78929: 1-52,743 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_043031|3300045988|Ga0495776_000310: 1-52,652 (+)

MGV-GENOME-0316708: 1-52,652 (+)

MGV-GENOME-0285827: 1-43,350 (+)

uvig_136739: 1-64,780 (+)

uvig_554659: 1-50,117 (+)

MGV-GENOME-0303039: 1-47,536 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_082570|3300045988|Ga0495776_177651: 1-50,198 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_063221|3300045988|Ga0495776_077570: 1-53,675 (+)

MGV-GENOME-0318995: 1-53,675 (+)

uvig_464789: 1-52,240 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081196|3300045988|Ga0495776_178328: 1-50,825 (+)

MGV-GENOME-0315753: 1-50,825 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_079212|3300045988|Ga0495776_171464: 1-50,729 (+)

SAMEA1906559_a1_ct6738: 1-50,500 (+)

20000 nt

defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) AMR (AMRFinderPlus) tRNA pseudogene


