
MGV-GENOME-0288671: 1-42,409 (+)

uvig_63551: 1-43,976 (+)

uvig_147915: 1-40,899 (+)

SAMN10080913_a1_ct4952_vs1: 1-47,101 (+)

uvig_152363_: 1-43,795 (+)

IMGVR_UViG_7000000334_000018|7000000334|SRS015217_WUGC_scaffold_13989: 1-47,818 (+)

MGV-GENOME-0264218: 1-39,191 (-)

IMGVR_UViG_3300045988_120219|3300045988|Ga0495776_136208: 1-46,863 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_151605|3300045988|Ga0495776_097799: 1-45,820 (+)

MGV-GENOME-0279821: 1-42,195 (+)

SAMN10408170_a1_ct1652: 1-36,709 (+)

uvig_470876: 1-48,095 (+)

uvig_62384: 1-44,112 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_123837|3300045988|Ga0495776_097211: 1-47,951 (+)

MGV-GENOME-0289259: 1-44,112 (+)

uvig_230329: 1-44,087 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_129547|3300045988|Ga0495776_098208: 1-45,982 (+)

OTU_1439: 1-44,372 (-)

MGV-GENOME-0309526: 1-49,744 (+)

MGV-GENOME-0301240: 1-46,984 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_133328|3300045988|Ga0495776_006364: 1-47,094 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_150894|3300045988|Ga0495776_010248: 1-50,407 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_133259|3300045988|Ga0495776_018694: 1-48,312 (+)

MGV-GENOME-0311975: 1-50,646 (+)

MGV-GENOME-0311372: 1-50,407 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_172164|3300045988|Ga0495776_010651: 1-49,190 (+)

MGV-GENOME-0296856: 1-45,826 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_143372|3300045988|Ga0495776_097805: 1-45,826 (+)

MGV-GENOME-0303777: 1-47,782 (+)

MGV-GENOME-0308491: 1-49,369 (+)

MGV-GENOME-0309778: 1-49,850 (+)

Ma_2019_SRR341686_NODE_233_length_48754_cov_5.572866: 1-48,754 (+)

Ma_2019_SRR413570_NODE_340_length_48380_cov_5.421645: 1-48,380 (-)

MGV-GENOME-0307181: 1-48,925 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_172722|3300045988|Ga0495776_000892: 1-51,360 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_095707|3300045988|Ga0495776_047444: 1-49,965 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_092037|3300045988|Ga0495776_010196: 1-50,124 (+)

uvig_225691: 1-50,124 (+)

MGV-GENOME-0312931: 1-51,009 (+)

IMGVR_UViG_3300008103_000026|3300008103|Ga0114180_100486: 1-48,914 (+)

MGV-GENOME-0310798: 1-50,187 (+)

uvig_82851: 1-50,187 (+)

MGV-GENOME-0312503: 1-50,851 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_115548|3300045988|Ga0495776_057948: 1-50,640 (+)

IMGVR_UViG_3300007796_000001|3300007796|Ga0105889_100442: 1-51,219 (+)

uvig_140713: 1-49,590 (+)

MGV-GENOME-0305848: 1-48,500 (+)

uvig_278560: 1-49,907 (+)

uvig_156883: 1-45,680 (-)

uvig_314050: 1-49,656 (+)

uvig_115005: 1-50,640 (+)

uvig_458933_: 1-50,719 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_160542|3300045988|Ga0495776_047002: 1-49,590 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_135216|3300045988|Ga0495776_010208: 1-50,187 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_133688|3300045988|Ga0495776_010460: 1-49,882 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_110283|3300045988|Ga0495776_018686: 1-48,281 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_169817|3300045988|Ga0495776_008793: 1-50,908 (+)

uvig_242780: 1-51,570 (+)

uvig_205531: 1-49,390 (+)

MGV-GENOME-0312195: 1-50,725 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_158143|3300045988|Ga0495776_057852: 1-50,552 (+)

SRS048164_a1_ct31434_vs1: 1-50,490 (+)

MGV-GENOME-0310256: 1-50,019 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_161458|3300045988|Ga0495776_028697: 1-49,496 (+)

MGV-GENOME-0312988: 1-51,039 (+)

MGV-GENOME-0308849: 1-49,496 (+)

SRS013638_a1_ct18015_vs1: 1-50,724 (+)

IMGVR_UViG_3300029747_000020|3300029747|Ga0245228_100750: 1-49,028 (+)

uvig_153154_: 1-48,281 (+)

uvig_276472: 1-49,780 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_122885|3300045988|Ga0495776_078343: 1-51,621 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_105788|3300045988|Ga0495776_116937: 1-48,429 (+)

uvig_47506: 1-48,825 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_164435|3300045988|Ga0495776_057864: 1-50,559 (+)

SAMN05827083_a1_ct371: 1-50,312 (+)

IMGVR_UViG_3300008478_000012|3300008478|Ga0114882_100267: 1-50,583 (+)

MGV-GENOME-0314437: 1-51,646 (+)

MGV-GENOME-0312372: 1-50,795 (+)

uvig_272549: 1-49,889 (+)

MGV-GENOME-0311518: 1-50,474 (+)

IMGVR_UViG_3300029502_000010|3300029502|Ga0244223_100513: 1-50,908 (+)

MGV-GENOME-0313155: 1-51,104 (+)

MGV-GENOME-0311593: 1-50,500 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_165466|3300045988|Ga0495776_159266: 1-48,943 (+)

uvig_539020: 1-51,412 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_099881|3300045988|Ga0495776_165864: 1-49,680 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_145442|3300045988|Ga0495776_028624: 1-49,439 (+)

IMGVR_UViG_3300014558_000006|3300014558|Ga0134417_100199: 1-49,355 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_164368|3300045988|Ga0495776_068981: 1-50,300 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_137319|3300045988|Ga0495776_000844: 1-51,104 (+)

MGV-GENOME-0311105: 1-50,300 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_154908|3300045988|Ga0495776_000581: 1-51,859 (+)

OTU_994: 1-52,201 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_158592|3300045988|Ga0495776_134663: 1-49,032 (+)

uvig_472661: 1-48,044 (+)

uvig_80639: 1-49,139 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_093347|3300045988|Ga0495776_028229: 1-49,149 (+)

IMGVR_UViG_3300029576_000008|3300029576|Ga0245100_100480: 1-50,248 (+)

SAMN04571728_a1_ct13973: 1-51,172 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_078455|3300045988|Ga0495776_069108: 1-50,433 (+)

MGV-GENOME-0313185: 1-51,113 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_095937|3300045988|Ga0495776_029696: 1-47,307 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_149647|3300045988|Ga0495776_095276: 1-51,735 (+)

MGV-GENOME-0307812: 1-49,149 (+)

Minot_Diet_SRR5088939_NODE_20_length_52024_cov_57.143951: 1-52,024 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_149028|3300045988|Ga0495776_069210: 1-50,513 (+)

MGV-GENOME-0314164: 1-51,533 (+)

MGV-GENOME-0313183: 1-51,112 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_141850|3300045988|Ga0495776_069086: 1-50,405 (+)

MGV-GENOME-0313673: 1-51,322 (+)

SRS016018_a1_ct12463_vs1: 1-51,252 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_130649|3300045988|Ga0495776_008761: 1-50,742 (+)

uvig_197089: 1-51,383 (+)

SRS022137_a1_ct21427_vs1: 1-48,732 (+)

uvig_380939: 1-50,820 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_121803|3300045988|Ga0495776_068872: 1-50,198 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_144860|3300045988|Ga0495776_058226: 1-50,911 (+)

uvig_106275: 1-50,428 (+)

uvig_23513: 1-50,361 (+)

uvig_248662: 1-49,171 (+)

IMGVR_UViG_3300008063_000005|3300008063|Ga0113867_100628: 1-51,796 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_113140|3300045988|Ga0495776_058042: 1-50,727 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_097623|3300045988|Ga0495776_010481: 1-50,021 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_128179|3300045988|Ga0495776_010184: 1-50,089 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_118135|3300045988|Ga0495776_000599: 1-51,988 (+)

MGV-GENOME-0312203: 1-50,727 (+)

MGV-GENOME-0312775: 1-50,956 (+)

MGV-GENOME-0310830: 1-50,198 (+)

IMGVR_UViG_3300007650_000007|3300007650|Ga0105532_100278: 1-49,386 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_158121|3300045988|Ga0495776_057865: 1-50,559 (+)

MGV-GENOME-0311755: 1-50,559 (+)

uvig_246362: 1-50,134 (+)

uvig_200365: 1-50,204 (+)

MGV-GENOME-0317937: 1-53,187 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_145116|3300045988|Ga0495776_058181: 1-50,876 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_143016|3300045988|Ga0495776_114519: 1-52,587 (+)

MGV-GENOME-0312798: 1-50,967 (+)

MGV-GENOME-0312733: 1-50,938 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_122054|3300045988|Ga0495776_010217: 1-50,226 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_155981|3300045988|Ga0495776_077895: 1-51,143 (+)

IMGVR_UViG_3300029615_000004|3300029615|Ga0245146_100688: 1-50,779 (+)

uvig_105770: 1-50,615 (+)

uvig_2983: 1-51,143 (+)

IMGVR_UViG_3300007043_000014|3300007043|Ga0102536_100361: 1-51,167 (+)

uvig_308353: 1-50,932 (+)

MGV-GENOME-0308800: 1-49,482 (+)

IMGVR_UViG_3300007105_000103|3300007105|Ga0102630_100279: 1-53,138 (+)

uvig_150805: 1-50,228 (+)

IMGVR_UViG_3300029749_000013|3300029749|Ga0245202_1000568: 1-51,101 (+)

uvig_206712: 1-50,768 (+)

MGV-GENOME-0311486: 1-50,464 (+)

IMGVR_UViG_3300008705_000007|3300008705|Ga0113869_1000339: 1-55,108 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_121661|3300045988|Ga0495776_010253: 1-50,464 (+)

MGV-GENOME-0313178: 1-51,111 (+)

MGV-GENOME-0311920: 1-50,625 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_137969|3300045988|Ga0495776_058287: 1-50,967 (+)

MGV-GENOME-0312431: 1-50,820 (+)

MGV-GENOME-0317867: 1-53,157 (+)

uvig_207767: 1-51,046 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_159145|3300045988|Ga0495776_008725: 1-50,596 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_125318|3300045988|Ga0495776_000877: 1-51,292 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_121776|3300045988|Ga0495776_008760: 1-50,734 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_138681|3300045988|Ga0495776_058218: 1-50,902 (+)

MGV-GENOME-0310714: 1-50,158 (+)

uvig_224603: 1-50,158 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_173394|3300045988|Ga0495776_028675: 1-49,482 (+)

uvig_202758: 1-50,455 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_077396|3300045988|Ga0495776_047119: 1-49,676 (+)

MGV-GENOME-0312634: 1-50,902 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_138046|3300045988|Ga0495776_008815: 1-51,046 (+)

MGV-GENOME-0313752: 1-51,355 (+)

MGV-GENOME-4424898: 1-50,160 (+)

uvig_228553: 1-51,046 (+)

MGV-GENOME-0314219: 1-51,556 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_162145|3300045988|Ga0495776_000905: 1-51,438 (+)

IMGVR_UViG_3300014540_000004|3300014540|Ga0134446_100156: 1-49,338 (+)

MGV-GENOME-0312564: 1-50,877 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_110274|3300045988|Ga0495776_008807: 1-50,988 (+)

uvig_571316: 1-51,275 (+)

uvig_519466: 1-50,798 (+)

uvig_263825: 1-50,627 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_089213|3300045988|Ga0495776_078090: 1-51,355 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_126445|3300045988|Ga0495776_144443: 1-50,623 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_132770|3300045988|Ga0495776_058089: 1-50,771 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_103007|3300045988|Ga0495776_095500: 1-51,995 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_114521|3300045988|Ga0495776_144422: 1-50,160 (+)

MGV-GENOME-0307875: 1-49,175 (+)

MGV-GENOME-0315215: 1-51,995 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_167453|3300045988|Ga0495776_047538: 1-50,019 (+)

MGV-GENOME-0314175: 1-51,537 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_141157|3300045988|Ga0495776_008729: 1-50,631 (+)

IMGVR_UViG_3300029487_000014|3300029487|Ga0244179_100330: 1-52,634 (+)

uvig_329356: 1-50,326 (+)

uvig_418246: 1-50,747 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_076122|3300045988|Ga0495776_077975: 1-51,220 (+)

uvig_240788: 1-51,760 (+)

MGV-GENOME-0313447: 1-51,220 (+)

MGV-GENOME-0314692: 1-51,760 (+)

uvig_294484: 1-52,077 (+)

MGV-GENOME-0315111: 1-51,954 (+)

MGV-GENOME-0314894: 1-51,854 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_142717|3300045988|Ga0495776_000300: 1-52,590 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_151249|3300045988|Ga0495776_008733: 1-50,650 (+)

uvig_103950: 1-50,796 (+)

MGV-GENOME-0315761: 1-52,244 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_094042|3300045988|Ga0495776_095627: 1-52,126 (+)

uvig_242479: 1-52,332 (+)

SRS014998_a1_ct19652_vs1: 1-51,431 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_139883|3300045988|Ga0495776_000251: 1-52,296 (+)

uvig_593049: 1-51,300 (+)

MGV-GENOME-0311539: 1-50,481 (+)

IMGVR_UViG_3300029564_000012|3300029564|Ga0244919_100660: 1-52,239 (+)

uvig_180438: 1-51,734 (+)

MGV-GENOME-0314637: 1-51,734 (+)

MGV-GENOME-0312675: 1-50,917 (+)

uvig_590422: 1-52,788 (+)

uvig_248982: 1-52,254 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_119008|3300045988|Ga0495776_047445: 1-49,967 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_122602|3300045988|Ga0495776_078294: 1-51,572 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_130681|3300045988|Ga0495776_078357: 1-51,638 (+)

IMGVR_UViG_3300029588_000010|3300029588|Ga0245111_1000458: 1-51,293 (+)

SAMN06164903_a1_ct10564: 1-51,832 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_169773|3300045988|Ga0495776_058069: 1-50,756 (+)

SAMEA2737774_a1_ct39412: 1-52,181 (+)

uvig_190772: 1-51,544 (+)

IMGVR_UViG_3300029485_000004|3300029485|Ga0244147_100430: 1-52,709 (+)

SAMN11252269_a1_ct8688: 1-52,785 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_138667|3300045988|Ga0495776_000276: 1-52,414 (+)
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