) N, R ) OO HK-DKECAKECRO-X-EEED-DOIDIND

IMGVR_UViG_3300029618_000348|3300029618|Ga0245134_100371[7938-52156: 1-44,219 (+)

) T DID-OHEHECHKAHOKKECKKEHOX T EDEDEMD

é

MGV-GENOME-0292134: 1-44,300 (+)

OO 200D DO DI AHOKHEEKIKHHO-XIEHEDEEIDDND

IMGVR_UViG_3300045988_180070|3300045988|Ga0495776_170362: 1-45,123 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_176537|3300045988|Ga0495776_188900: 1-43,291 (+)

%

SAMEA2580148_al_ct9064 vs1: 1-46,629 (+)

OO 200D OO T DID-DID-AHDHEEKKECHAHICEDEDEMD

uvig 174796:1-40,736 (+)

%

uvig 121385:1-56,986 (+)

é

e )

IMGVR_UViG_2541047009_000001|2541047009|2541072110|180785-233519: 1-52,735 (+)

O

é

ivig_4448:1-49,245 (+)

é

MGV-GENOME-4406160:1-32,119 (+)

MGV-GENOME-0223613:1-32,162 (+)

MGV-GENOME-0236509: 1-34,614 (+)

MGV-GENOME-0222279:1-31,944 (+)

MGV-GENOME-0216047: 1-30,847 (+)

N NS NS NS SN2 SN2

TRl odonog F

MGV-GENOME-0229496:1-33,223 (+)

é

uvig_118660: 1-33,475 (+)

é

uvig 24777:1-43726 (+)

é

IMGVR_UViG_3300045988 177613|3300045988|Ga0495776_161561:1-45,202 (+)

)
)

MGV-GENOME-0274206:1-41,073 (+)

é

é

MGV-GENOME-0310433: 1-45,202 (+)

é

MGV-GENOME-0312780: 1-38,948 (+)

é

MGV-GENOME-0276504: 1-39,625 (+)

é

MGV-GENOME-0276268: 1-35,068 (+)

é

uvig_309472:1-43,671 (+)

MGV-GENOME-0239375:1-35,132 (+)

é

MGV-GENOME-0269250: 1-40,128 (+)

é

uvig_411942:1-39,575 (+)

é

uvig 248854:1-46,837 (+)

vEvEvEvEvEvEvEvRuRUN

)
)

IMGVR_UViG_3300045988_174290[3300045988|Ga0495776_165810: 1-44,924 (+)

D A DDA HIC-AHD-EHD BOCTIND

IMGVR_UViG_3300045988 _174718|3300045988|Ga0495776_159057: 1-44,282 (+)

D T _DIDHA-EEHDIEEEKHUE--DADDREDHMD

IMGVR_UViG_3300029321_000003|3300029321|Ga0243246_100329: 1-41,707 (+)

) OO KIS KD EHDREEDND
O T DID-OAEXECKHHD-ED BOMCHIND
MGV-GENOME-0287562:1-35,990 (+)

20000 nt {
defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) anti-defence (dbAPIS) AMR (AMRFinderPlus) tRNA
I

MGV-GENOME-0317773:1-42,371 (+)

é

é

é

é

uvig 87767:1-43,726 (+)

é




