CODOHCIDRI 5T SDAIDOAADIHOAIHKHC IR HIHRMIMCHCHRHOR KKK D DRI ACIHDANID

AT
uvig_289586: 1- 124678( )

u
L] - - i L] - [T TT)

MGV-GENOME-0370856: 1-112,025 (+)

OEDIDMDDIMNT T DDIDIDOAT A DI IR IR HBH KRR DINEM A EIRED

[T T TIT]
ivig_4084:1-126, 163( )

OO 5T MM DAMDMRIEHC R KRR HIBK PR IKKKRAHMI RO DO D BIHID

CfiTh
uvig 233229:1-124,878 (+)

Dl»»»»»»_-M»»»»l» DO 4«««««.«««-1««<<««««««««««u M« «»«-«««<««««««««««<1«1»»»»»»».»»» MDD

CR TR
uvig_380761:1-140, OOS( )

OUOONCPIIRI_—— 5L DRI DI IKKKRAIKHD U MCADIMHD

MGV-GENOME- 0374003 1-134,637 (+) I

COCONDIDDIIN ST DADIDOAT IHDIMOND-HH LRI CRUME IR IR DI ACHADAHDD

i
uvig_150811:1-133, 245( )

DRI ST DDA DI M-I R R AR KKKKKID DD A ADANMD

o
MGV-GENOME- 0374377 1-137,854 (+) ‘

COCOMDDIIII DI DMK IR KKK KD DM ADHADIID

[T T TIT
uvig_548071:1-138, 251( )

OUDIONGDDPIRII_ 5L DA ORI RRKK KRR R KKK KN OMMEI . HOUHIND

1811 Wi
MGV-GENOME-0374665: 1-137,886 (+)

OUDIONGDDRIDII_ 5L DB DHI-CHHHCHA MR IR IICHRRHIKAOCH RDIK_IRKKKRRI MR DI D RIND

AT
MGV-GENOME-0374675:1-140,361 (+)

OUDIONCDDRDOI_ 5L DDA~ MR RN RKKKKKRHK MR- DUMMDI . ACHEHIND

[ TR
MGV-GENOME-0374770: 1-141,220 (+)

UMD 5L DN MO R KRIRHE IR MR IIRKICACHKIKIRREA-D DRI AN

R
MGV-GENOME-0374782: 1-141,316 (+)

ODIOHCIDAIROI_— L DDA DMK IR IR KRR KKK MDD DD THND

[T TR
MGV-GENOME-0374482:1-138,762 (+)

OODIONODDIII._— T SDADRDDOI OO «»««m«« M 4«««««1«1««-.««<«<««<41«|<««««««<| w««»-««««««««««1««««»w»»»»»p»-»m DD

Il
MGV-GENOME-0374553: 1-139,382 (+)

DODDIDDINL L DML DII-HA IR I IIHITIOIO IKCHBHI D

MGV-GENOME-0372765: 1-124,059 (+)

OO DI DDA IO MR IRRER ORI DTIMIEH AT D

LRI
MGV-GENOME-0373860: 1-133,337 (+)

COCIDNODDIIN_—— T DA IR R HRIKITIARHIIICHMR KA IKKCHIHK KD DD A DR

n L LTI I
MGV-GENOME-0373753: 1-132,383 (+)

DN DDA - AKX RO KKK D DM O OHOBNID

[CHCORET
SRS014736_al Ct7346 vs1:1-125216 (+)

ODOADDIIDN 5T DDA AR RIS RO IKIKKKIKK KD O DD TIRID

i I
MGV-GENOME-0373017: 1-126,030 (+)

COCIDONODDID_—— T DNDADOMAD-IMDMAKIK KKK IR IR UISHD DM A BHMD

uvig_35367:1-124,239 (+)

v
- wil n - [ TR T

-
MGV-GENOME-0369516: 1-106,668 (+)

OUDIONCDDPDII_— 5L DRI~ IRRR IR KKK RO IIRKKIRIIK O LMD

Minot_Diet_ SRR5088938_NODE_2_length_121480_cov_35.829846:1-121,480 (+) [y (L

Dl»»}»»»»_-m»»»l IO }4|»<««4««<«««4« <«<««I<««-l QK ««1««( ik «»<-<«««««m«««««««4«} »»»»»»w -»m MOIHD

IR
MGV-GENOME- 0373232 1-127,735 (+)

CODOHCIIRO_—— 5T SDADIDDA A DADNOND-CHH IR IR UKD I DRI HOHADINED

[
MGV-GENOME-0372712:1-123,628 (+)

MGV-GENOME- 0372-163 1-119,521 (+)

DDNDW»»»»- <|>«<«4««««<««««4««««««.1««-.««« 4««4<«<|««««««<|« M« «»t-<(<«4««<{<««««««1««NM »»»»»»M.»m MDD

MGV-GENOME- 0372048 1-118,728 (+)

/l
L] - - Wil n [T BT

] /l
] - - [ ] [T IR TR

uvig_305979:1-117,825 (+)
}

k 50000 nt !
defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) anti-defence (dbAPIS) tRNA tmRNA pseudogene
I




