
MGV-GENOME-0230573: 1-28,558 (+)

MGV-GENOME-0216889: 1-29,398 (+)

MGV-GENOME-0268660: 1-28,769 (+)

MGV-GENOME-0201889: 1-28,308 (+)

MGV-GENOME-0204234: 1-28,725 (+)

MGV-GENOME-0205937: 1-29,046 (+)

MGV-GENOME-0205245: 1-28,916 (+)

MGV-GENOME-0238255: 1-29,912 (+)

MGV-GENOME-0198847: 1-27,767 (+)

MGV-GENOME-0202997: 1-28,508 (+)

MGV-GENOME-0224495: 1-29,620 (+)

MGV-GENOME-0210885: 1-29,902 (+)

MGV-GENOME-0204230: 1-28,724 (+)

MGV-GENOME-0210658: 1-29,863 (+)

MGV-GENOME-0297234: 1-29,969 (+)

MGV-GENOME-0188416: 1-25,989 (+)

MGV-GENOME-0216221: 1-28,713 (+)

MGV-GENOME-0216141: 1-30,866 (+)

MGV-GENOME-0217162: 1-31,056 (+)

MGV-GENOME-0208611: 1-29,504 (+)

MGV-GENOME-0209902: 1-29,730 (+)

MGV-GENOME-0252874: 1-29,338 (+)

MGV-GENOME-0221212: 1-31,761 (+)

MGV-GENOME-0207921: 1-29,375 (-)

MGV-GENOME-0200974: 1-28,141 (+)

MGV-GENOME-0220944: 1-31,716 (+)

MGV-GENOME-0201939: 1-28,315 (+)

MGV-GENOME-0217238: 1-31,071 (+)

MGV-GENOME-0213941: 1-30,463 (+)

MGV-GENOME-0213956: 1-30,466 (+)

MGV-GENOME-0300079: 1-31,362 (+)

MGV-GENOME-0202902: 1-28,489 (+)

MGV-GENOME-0221319: 1-31,778 (+)

MGV-GENOME-0222180: 1-31,930 (+)

MGV-GENOME-0281865: 1-34,699 (+)

MGV-GENOME-0229410: 1-30,931 (+)

IMGVR_UViG_3300029362_000205|3300029362|Ga0243852_1000619: 1-34,620 (+)

SAMN06165056_a1_ct110369_vs1: 1-32,413 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_050744|3300045988|Ga0495776_154297: 1-33,698 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_135592|3300045988|Ga0495776_061672: 1-33,059 (+)

MGV-GENOME-0228713: 1-33,058 (+)

uvig_533060: 1-33,508 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_054616|3300045988|Ga0495776_064095: 1-34,177 (+)

MGV-GENOME-0229387: 1-33,201 (+)

uvig_505385: 1-34,387 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_092165|3300045988|Ga0495776_103310: 1-35,546 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_059745|3300045988|Ga0495776_144619: 1-33,201 (+)

IMGVR_UViG_3300029422_000256|3300029422|Ga0242786_100162|62602-97313: 1-34,712 (+)

IMGVR_UViG_3300014939_000042|3300014939|Ga0134458_100066: 1-33,669 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_185257|3300045988|Ga0495776_164137|6189-41513: 1-35,325 (+)

uvig_210712: 1-33,038 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_056237|3300045988|Ga0495776_167199: 1-36,040 (+)

MGV-GENOME-0256324: 1-34,244 (+)

MGV-GENOME-0237708: 1-34,845 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_085470|3300045988|Ga0495776_038777: 1-32,718 (+)

MGV-GENOME-0226833: 1-32,718 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_072847|3300045988|Ga0495776_176090: 1-32,759 (+)

MGV-GENOME-0258105: 1-35,479 (+)

uvig_152973_: 1-37,288 (+)

IMGVR_UViG_3300029848_000343|3300029848|Ga0245285_1000170|14873-49942: 1-35,070 (+)

MGV-GENOME-0255712: 1-35,838 (+)

MGV-GENOME-0274066: 1-35,242 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_184769|3300045988|Ga0495776_149138|2-35082: 1-35,081 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_052583|3300045988|Ga0495776_182111: 1-37,048 (+)

IMGVR_UViG_3300029339_000388|3300029339|Ga0242823_1000144|29096-68024: 1-38,929 (+)

IMGVR_UViG_3300023489_000206|3300023489|Ga0257030_100359|12975-47701: 1-34,727 (+)

MGV-GENOME-0258340: 1-37,048 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_185311|3300045988|Ga0495776_185921|6934-42612: 1-35,679 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_065432|3300045988|Ga0495776_160886: 1-34,931 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_066909|3300045988|Ga0495776_068594: 1-36,490 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_054651|3300045988|Ga0495776_154398: 1-36,673 (+)

MGV-GENOME-0269729: 1-36,583 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_057532|3300045988|Ga0495776_015145: 1-36,671 (+)

MGV-GENOME-0249370: 1-36,641 (+)

MGV-GENOME-0249093: 1-36,595 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_069333|3300045988|Ga0495776_015725: 1-37,015 (+)

MGV-GENOME-0252956: 1-37,238 (+)

MGV-GENOME-0251511: 1-36,988 (+)

MGV-GENOME-0239645: 1-35,174 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_072563|3300045988|Ga0495776_068620: 1-36,794 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_061358|3300045988|Ga0495776_126812: 1-36,595 (+)

SRS098514_a1_ct29017_vs1: 1-36,643 (+)

MGV-GENOME-0251202: 1-36,935 (+)

MGV-GENOME-0249534: 1-36,668 (+)

IMGVR_UViG_3300029330_000290|3300029330|Ga0242808_100836|6757-42792: 1-36,036 (+)

MGV-GENOME-0249505: 1-36,662 (+)

uvig_319764: 1-36,954 (+)

MGV-GENOME-0274276: 1-36,995 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_072707|3300045988|Ga0495776_042707: 1-36,439 (+)

MGV-GENOME-0268911: 1-36,705 (+)

MGV-GENOME-4411356: 1-35,636 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_053500|3300045988|Ga0495776_153104: 1-36,608 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_058875|3300045988|Ga0495776_168331: 1-36,561 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_053961|3300045988|Ga0495776_087028: 1-36,984 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_069317|3300045988|Ga0495776_087053: 1-36,991 (+)

MGV-GENOME-0243539: 1-35,729 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_064525|3300045988|Ga0495776_125619: 1-35,531 (+)

uvig_399346: 1-37,587 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_056296|3300045988|Ga0495776_087531: 1-37,155 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_057666|3300045988|Ga0495776_159026: 1-36,478 (+)

MGV-GENOME-0252173: 1-36,561 (+)

MGV-GENOME-4411199: 1-35,531 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_051953|3300045988|Ga0495776_125633: 1-35,636 (+)

MGV-GENOME-0273717: 1-36,865 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_052096|3300045988|Ga0495776_015684: 1-36,892 (+)

IMGVR_UViG_3300029795_000415|3300029795|Ga0243742_1000700|4424-39315: 1-34,892 (+)

MGV-GENOME-0249206: 1-36,617 (+)

IMGVR_UViG_3300008599_000141|3300008599|Ga0111091_100469: 1-38,370 (+)

SAMN06164521_a1_ct11761: 1-36,666 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_054535|3300045988|Ga0495776_127045: 1-36,668 (+)

MGV-GENOME-0257029: 1-36,608 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_063343|3300045988|Ga0495776_083993: 1-37,636 (+)

MGV-GENOME-0250319: 1-36,786 (+)

IMGVR_UViG_3300029733_000275|3300029733|Ga0245176_100386|5390-42864: 1-37,475 (+)

MGV-GENOME-0250819: 1-36,868 (+)

IMGVR_UViG_3300029702_000303|3300029702|Ga0245265_100819|2-37428: 1-37,427 (+)

MGV-GENOME-0328276: 1-41,513 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_069940|3300045988|Ga0495776_154484: 1-37,325 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_068144|3300045988|Ga0495776_186032: 1-36,858 (+)

MGV-GENOME-0251582: 1-37,001 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_068280|3300045988|Ga0495776_153228: 1-37,421 (+)

MGV-GENOME-0262633: 1-37,584 (+)

MGV-GENOME-0289103: 1-36,979 (+)

IMGVR_UViG_3300029788_000327|3300029788|Ga0243743_1000531|9609-44808: 1-35,200 (+)

MGV-GENOME-0251996: 1-37,076 (+)

MGV-GENOME-0249930: 1-36,731 (+)

IMGVR_UViG_3300014570_000075|3300014570|Ga0134400_1000209: 1-36,554 (+)

IMGVR_UViG_3300014541_000048|3300014541|Ga0134391_100289: 1-36,981 (+)

MGV-GENOME-0301269: 1-42,612 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_086950|3300045988|Ga0495776_187593: 1-37,299 (+)

IMGVR_UViG_3300035653_000026|3300035653|Ga0134456_00265: 1-37,272 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081964|3300045988|Ga0495776_173397: 1-36,600 (+)

IMGVR_UViG_3300029236_000124|3300029236|Ga0169721_100610: 1-37,026 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_083820|3300045988|Ga0495776_087280: 1-37,070 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_067145|3300045988|Ga0495776_149138: 1-37,513 (+)

IMGVR_UViG_3300029032_000070|3300029032|Ga0169753_100174: 1-37,086 (+)

MGV-GENOME-0343309: 1-35,517 (+)

IMGVR_UViG_3300029710_000113|3300029710|Ga0245233_100856: 1-39,345 (+)

MGV-GENOME-0259706: 1-38,398 (+)

MGV-GENOME-0251965: 1-37,070 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_062218|3300045988|Ga0495776_087318: 1-37,085 (+)

MGV-GENOME-0307989: 1-37,973 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081997|3300045988|Ga0495776_016076: 1-37,256 (+)

MGV-GENOME-0252115: 1-37,094 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_055303|3300045988|Ga0495776_170497: 1-37,043 (+)

MGV-GENOME-0253793: 1-37,386 (+)

IMGVR_UViG_3300029766_000081|3300029766|Ga0242809_101059: 1-38,134 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081032|3300045988|Ga0495776_044895: 1-37,386 (+)

uvig_434704_: 1-38,205 (+)

MGV-GENOME-0258408: 1-36,926 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_057255|3300045988|Ga0495776_086974: 1-36,966 (+)

IMGVR_UViG_3300029356_000229|3300029356|Ga0243797_100308|31827-68317: 1-36,491 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_060985|3300045988|Ga0495776_086659: 1-36,861 (+)

MGV-GENOME-0251342: 1-36,959 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_088604|3300045988|Ga0495776_148140: 1-37,884 (+)

uvig_514888: 1-36,958 (+)

IMGVR_UViG_3300014952_000070|3300014952|Ga0134432_100294: 1-37,087 (+)

MGV-GENOME-4413047: 1-36,918 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_069499|3300045988|Ga0495776_015758: 1-37,109 (+)

MGV-GENOME-0251688: 1-37,022 (+)

MGV-GENOME-0251386: 1-36,966 (+)

IMGVR_UViG_3300029771_000272|3300029771|Ga0243801_100169|2-36954: 1-36,953 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_065990|3300045988|Ga0495776_186040: 1-37,020 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_066527|3300045988|Ga0495776_087041: 1-36,987 (+)

MGV-GENOME-0251361: 1-36,962 (+)

IMGVR_UViG_3300029437_000142|3300029437|Ga0242826_1000827: 1-41,808 (+)

IMGVR_UViG_3300029790_000320|3300029790|Ga0242825_1000203|1-41455: 1-41,455 (+)

IMGVR_UViG_3300007353_000080|3300007353|Ga0104758_100543: 1-40,261 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_058413|3300045988|Ga0495776_178459: 1-36,998 (+)

MGV-GENOME-0258219: 1-38,141 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_069574|3300045988|Ga0495776_185634: 1-36,958 (+)

IMGVR_UViG_7000000333_000152|7000000333|SRS050925_LANL_scaffold_36642: 1-37,512 (+)

MGV-GENOME-0283297: 1-36,958 (+)

uvig_378336: 1-37,192 (+)

SRS144506_a1_ct32542: 1-37,159 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_080596|3300045988|Ga0495776_167470: 1-37,185 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_079281|3300045988|Ga0495776_044649: 1-37,305 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_117023|3300045988|Ga0495776_043964: 1-39,008 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081592|3300045988|Ga0495776_015181: 1-36,771 (+)

IMGVR_UViG_3300007991_000140|3300007991|Ga0105643_100681: 1-39,239 (+)

MGV-GENOME-0252699: 1-37,192 (+)

MGV-GENOME-0261645: 1-37,364 (+)

MGV-GENOME-0253074: 1-37,258 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_092204|3300045988|Ga0495776_044324: 1-37,183 (+)

IMGVR_UViG_3300029295_000077|3300029295|Ga0134373_100456: 1-36,963 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_070662|3300045988|Ga0495776_182210: 1-37,591 (+)

IMGVR_UViG_3300029767_000272|3300029767|Ga0243804_100438|3-38563: 1-38,561 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_078918|3300045988|Ga0495776_173108: 1-37,983 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_061978|3300045988|Ga0495776_157888: 1-37,722 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_058500|3300045988|Ga0495776_148429: 1-37,109 (+)

uvig_291093: 1-41,591 (+)

MGV-GENOME-0270677: 1-37,109 (+)

IMGVR_UViG_3300029348_000081|3300029348|Ga0243800_100786: 1-40,168 (+)

IMGVR_UViG_3300029354_000196|3300029354|Ga0243832_100013|227-40937: 1-40,711 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_109835|3300045988|Ga0495776_110258: 1-41,545 (+)

MGV-GENOME-0276580: 1-41,545 (+)

IMGVR_UViG_3300014806_000111|3300014806|Ga0134388_1000361: 1-39,942 (+)

uvig_454170: 1-40,493 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_133806|3300045988|Ga0495776_158188: 1-42,268 (+)

Han_2018_ERR1398139_NODE_136_length_47696_cov_5.405554: 1-47,696 (+)

uvig_445848: 1-47,541 (+)

uvig_443247_: 1-54,714 (+)

uvig_202277: 1-56,827 (+)

uvig_448073: 1-52,508 (+)

uvig_535544: 1-52,398 (+)

MGV-GENOME-0342969: 1-51,397 (+)

20000 nt

defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) anti-defence (dbAPIS) AMR (AMRFinderPlus) tRNA pseudogene


