
IMGVR_UViG_3300012859_000002|3300012859|Ga0160482_100305: 1-39,717 (+)

IMGVR_UViG_2874229414_000002|2874229414|2874229461|36331-74324: 1-37,994 (+)

IMGVR_UViG_3300011479_000004|3300011479|Ga0120846_100021|13094-51487: 1-38,394 (+)

IMGVR_UViG_2871570478_000002|2871570478|2871570538|18021-58270: 1-40,250 (+)

IMGVR_UViG_647533230_000003|647533230|647533937|165593-205344: 1-39,752 (+)

IMGVR_UViG_3300028008_002483|3300028008|Ga0228674_1000216: 1-43,900 (+)

IMGVR_UViG_2876455520_000003|2876455520|2876455563|12226-50462: 1-38,237 (+)

IMGVR_UViG_3300011888_000050|3300011888|Ga0121629_100084|11366-49310: 1-37,945 (+)

IMGVR_UViG_3300013599_000003|3300013599|Ga0121050_1003|523598-562039: 1-38,442 (+)

IMGVR_UViG_3300011520_000014|3300011520|Ga0120930_10021|115323-154779: 1-39,457 (+)

IMGVR_UViG_2937678641_000005|2937678641|2937678704|25807-68293: 1-42,487 (+)

IMGVR_UViG_3300011804_000011|3300011804|Ga0121057_100001|415980-455000: 1-39,021 (+)

IMGVR_UViG_2878801562_000006|2878801562|2878801563|3192-44027: 1-40,836 (+)

IMGVR_UViG_2850698245_000002|2850698245|2850698245|1008757-1055842: 1-47,086 (+)

IMGVR_UViG_2903246457_000003|2903246457|2903246480|22170-62403: 1-40,234 (+)

IMGVR_UViG_2937615235_000003|2937615235|2937615280|37091-75410: 1-38,320 (+)

IMGVR_UViG_3300037539_000034|3300037539|Ga0310927_000121: 1-39,640 (+)

IMGVR_UViG_3300014892_000004|3300014892|Ga0121285_100003|425374-465078: 1-39,705 (+)

IMGVR_UViG_2849017225_000004|2849017225|2849017225|4010832-4049509: 1-38,678 (+)

IMGVR_UViG_2924561020_000002|2924561020|2924561020|743101-782840: 1-39,740 (+)

IMGVR_UViG_3300011764_000024|3300011764|Ga0122012_100001|380498-420137: 1-39,640 (+)

IMGVR_UViG_3300013980_000005|3300013980|Ga0121148_10012|93717-133073: 1-39,357 (+)

IMGVR_UViG_2847519888_000001|2847519888|2847519888|328725-368872: 1-40,148 (+)

IMGVR_UViG_3300011501_000018|3300011501|Ga0122802_10044|16654-54957: 1-38,304 (+)

IMGVR_UViG_3300033997_000583|3300033997|Ga0310131_000354|23422-64967: 1-41,546 (+)

IMGVR_UViG_3300011663_000018|3300011663|Ga0121550_100001|205811-249123: 1-43,313 (+)

TemPhD_cluster_57294: 1-57,247 (+)

TemPhD_cluster_18744: 1-57,239 (+)

TemPhD_cluster_46294: 1-57,246 (+)

TemPhD_cluster_46291: 1-57,257 (+)

20000 nt

defence (PADLOC) virulence (VFDB) AMR (AMRFinderPlus)


