
MGV-GENOME-4408475: 1-32,965 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_113769|3300045988|Ga0495776_159952: 1-32,965 (+)

uvig_30003: 1-33,740 (+)

MGV-GENOME-4410521: 1-35,179 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_119324|3300045988|Ga0495776_063747: 1-34,049 (+)

MGV-GENOME-0239571: 1-35,163 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_114711|3300045988|Ga0495776_003199: 1-34,544 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_089602|3300045988|Ga0495776_153099: 1-35,099 (+)

MGV-GENOME-0257004: 1-35,099 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_103925|3300045988|Ga0495776_125747: 1-38,136 (+)

uvig_248208: 1-34,561 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_119252|3300045988|Ga0495776_100843: 1-34,520 (+)

Han_2018_ERR1398180_NODE_269_length_36187_cov_1548.356471: 1-36,187 (+)

MGV-GENOME-0247706: 1-36,361 (+)

MGV-GENOME-0256264: 1-37,809 (+)

uvig_307999: 1-37,657 (+)

uvig_310503: 1-36,633 (+)

MGV-GENOME-0243223: 1-35,684 (+)

SAMN11893809_a1_ct9346: 1-33,770 (+)

uvig_184418: 1-30,506 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_147816|3300045988|Ga0495776_061254: 1-32,918 (+)

uvig_522802: 1-33,189 (+)

uvig_526937: 1-32,896 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_111861|3300045988|Ga0495776_079638: 1-32,336 (+)

MGV-GENOME-0229326: 1-33,187 (+)

uvig_42443: 1-36,548 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_099800|3300045988|Ga0495776_014300: 1-36,548 (+)

MGV-GENOME-0248618: 1-36,514 (+)

MGV-GENOME-0248774: 1-36,541 (+)

10000 nt

defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) AMR (AMRFinderPlus)


