
SRS142890_a1_ct11560_vs01: 1-47,050 (+)

IMGVR_UViG_3300029586_000362|3300029586|Ga0243865_1000151|8092-46535: 1-38,444 (+)

IMGVR_UViG_3300029198_000109|3300029198|Ga0168723_100106|76099-129989: 1-53,891 (+)

IMGVR_UViG_2868515367_000001|2868515367|2868515378|232471-286353: 1-53,883 (+)

IMGVR_UViG_3300029417_000181|3300029417|Ga0243409_100034|24540-77957: 1-53,418 (+)

IMGVR_UViG_3300029575_000278|3300029575|Ga0244903_100091|24537-77958: 1-53,422 (+)

IMGVR_UViG_3300029736_000351|3300029736|Ga0245186_100227|45311-99679: 1-54,369 (+)

MGV-GENOME-0293322: 1-43,319 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_187103|3300045988|Ga0495776_157036|6001-43319: 1-37,319 (+)

MGV-GENOME-0309325: 1-49,666 (+)

MGV-GENOME-4382294: 1-23,552 (+)

IMGVR_UViG_3300029719_000320|3300029719|Ga0245179_1000030|246535-297692: 1-51,158 (+)

IMGVR_UViG_3300008272_000429|3300008272|Ga0111092_1000084|56877-108771: 1-51,895 (+)

IMGVR_UViG_3300029684_000347|3300029684|Ga0245194_100121|118812-168365: 1-49,554 (+)

IMGVR_UViG_3300028984_000051|3300028984|Ga0169601_100087|2-45144: 1-45,143 (+)

IMGVR_UViG_3300029577_000368|3300029577|Ga0244883_100452|27294-73147: 1-45,854 (+)

IMGVR_UViG_3300023486_000241|3300023486|Ga0257044_10256|3-40292: 1-40,290 (+)

MGV-GENOME-0322576: 1-55,476 (+)

IMGVR_UViG_3300029470_000188|3300029470|Ga0244172_100056|27280-81191: 1-53,912 (+)

IMGVR_UViG_3300014963_000873|3300014963|Ga0134523_1000091|131548-184471: 1-52,924 (+)

IMGVR_UViG_2873685200_000010|2873685200|2873685302|23581-77945: 1-54,365 (+)

MGV-GENOME-0296816: 1-45,818 (+)

MGV-GENOME-0300431: 1-46,745 (+)

IMGVR_UViG_3300014531_000088|3300014531|Ga0169866_100039|23837-74173: 1-50,337 (+)

IMGVR_UViG_2841273300_000001|2841273300|2841273300|406972-459736: 1-52,765 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_177479|3300045988|Ga0495776_093013: 1-44,773 (+)

IMGVR_UViG_3300029016_000004|3300029016|Ga0169614_100404: 1-38,241 (+)
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