
SAMN10290176_a1_ct37948_vs1: 1-59,031 (+)

MGV-GENOME-0331784: 1-59,842 (+)

Kang_0037_ST001_A_NODE_4_length_58870_cov_319.682054: 1-58,870 (+)

uvig_34010: 1-64,504 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_163433|3300045988|Ga0495776_187929: 1-59,456 (+)

IMGVR_UViG_3300029716_000016|3300029716|Ga0245260_1000590: 1-59,425 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_171677|3300045988|Ga0495776_036211: 1-59,675 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_174248|3300045988|Ga0495776_036261: 1-59,742 (+)

MGV-GENOME-0331314: 1-57,282 (+)

uvig_592468: 1-60,347 (+)

uvig_591561: 1-60,604 (+)

uvig_574508: 1-61,672 (+)

uvig_573833: 1-60,235 (+)

uvig_11865: 1-60,535 (+)

MGV-GENOME-0332714: 1-60,535 (+)

uvig_589600: 1-53,431 (+)

uvig_575902: 1-51,667 (+)

uvig_135910: 1-88,607 (+)

MGV-GENOME-0303011: 1-47,529 (+)

MGV-GENOME-0326130: 1-57,152 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_178785|3300045988|Ga0495776_141991: 1-56,763 (+)

uvig_25502: 1-56,312 (+)

uvig_21245: 1-55,976 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_177181|3300045988|Ga0495776_037235: 1-57,152 (+)

30000 nt

virulence (VFDB) AMR (AMRFinderPlus)


