DK

-
uvig_125458:1-75,611 (+)

DK OD0DD

-
MGV-GENOME-0348663: 1-75,655 (+)

DMK OO0DD

NC_055919.1:1-76,617 (+)

DT OEDH

L]
NC_068555.1: 1-76,339 (+)

DT 0D

L
MGV-GENOME-0349225:1-76,432 (+)

DK OO0

1
Ma_2019_SRR413568 NODE_106_length_76332_cov_85.365471:1-76,332 (+)

DK IODIDE_ID

U]
SAMNO00791913_al _ct1999:1-76,288 (+)

D ) W )P

uvig714115;: 1-76,344 (+)

IR ) )P

SAMEA2737787 a1 ct22526: 176,289 (+)

DT OO O

I
MGV-GENOME-0348822: 1-75,859 (+)

N )W) V)W

MG\/—GEN.OME70348616: 1-75,579 (+)

DD (D) )W,

i
uvig 279621:1-75,946 (+)

DK OO

-
MGV-GENOME-0348288: 1-75,081 (+)

DDA o) I ) B )

L
IMGVR_UViG_3300045988_112122|3300045988|Ga0495776_011205: 1-75,054 (+)

D ) )N,

wig 216619:1-76,.920 (+)

DL ) ) )W

[
MGV-GENOME-0349583: 1-76,920 (+)

DT O 0DIDE MO

uvig_575 18;1776.940 (+)

D D W)Y )

SAMN1 1031.293;1 1.ct3915:1-74,992 (+)

IR ) )W

ann
MGV-GENOME-0349022: 1-76,146 (+)

D N, ) V) B

uvig732301l1: 1-75,390 (+)

0 I, ) V)

SAMNOO‘??‘SZS%A 1.¢t10242 _vs1:1-60,604 (+)
k 30000 nt
defence (PADLOC) anti-defence (dbAPIS) tRNA

I

S58880




