O YOEDMWDE—EMEMN DD

MGV-GENOME-0239851: 1-35,207 (+)

MGV-GENOME-0244031:1-35,803 (+)

MGV-GENOME-0246389: 1-35,373 (+)

MGV-GENOME-0254623:1-37,525 (+)

MGV-GENOME-0237973:1-34,896 (+)

DB DD
ODBED—CHEM DD
IBEAINEA PO O—-AUTD
DO~ PN
O OO0 O ) DB KIKIM—CINEA_ DD
DDM—CINON_DDEDID-D-D
IDEAOMH- AU KKKIM—CNO_ODEDID-D-D

MGV-GENOME-0304820: 1-39,160 (+)
MGV-GENOME-0265459: 1-35,936 (+)

uvig 56325:1-48,125 (+)

O OB 0 N D IR MDD

IMGVR_UViG_3300014947_000175|3300014947|Ga0169813_100193[|4998-43693: 1-38,696 (+)

IMGVR_UViG_3300014028_000160|3300014028|Ga0117810_1000049]10717-51680: 1-40,964 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_104566|3300045988|Ga0495776_125837:1-38,161 (+)

ODEDHTEEDC KKK DO
IDED—C KK DD
O b DIDED-CHIIAMNOMERL_DDEODID- DA
DD KK DDEDD-O—EAD
DPIBED— DI K- PN

MGV-GENOME-0273728: 1-40,995 (+)

A O A
uvig_26131:1-40,995 (+)
o0 MO DO A

uvig 117458:1-44,546 (+)

) V) ) DD —E U K- D000

IMGVR_UViG_3300039356_000253|3300039356|Ga0169776_00069|31966-76397: 1-44,432 (+)

I, B B V) .

IMGVR_UViG_3300029608_000316|3300029608|Ga0245152_100020[26443-72514: 1-46,072 (+)

IMGVR_UViG_3300039323_000284|3300039323|Ga0169852_00071[16190-58271: 1-42,082 (+)

b

b

DD I D)) DD i
uvig_108717: 1-40,306 (+)

b

b

b

IMGVR_UViG_3300045988_153247|3300045988|Ga0495776_111045: 1-39,848 (+)

I ), b)) .

MGV-GENOME-0267651:1-39,835 (+)

O OO {0

uvig_164029: 1-38,130 (+)

) B ) b

IMGVR_UViG_3300029576_000203|3300029576|Ga0245100_100029|234266-276430: 1-42,165 (+)

I B D V) I

uvig 200269:1-40,191 (+)

b
O MO0 D )

MGV-GENOME-0240009: 1-35,230 (+)

DB KKK A
IIDDEDCKIKIA-N—MIDIN AW
DIDDEDDIMA A

) D V) B, D B N DMK KKI=DAMOA DD
DHDE-EIEHHAD KNI DD
PIHNDE-CEEHHERCKIUORIDINA MDD

uvig 488772:1-39,167 (+)

o0 OO0 O )

IMGVR_UViG_3300030030_000256|3300030030|Ga0245278_100198(61346-106714: 1-45,369 (+)

O OO O A

uvig_199369:1-44,819 (+)
MGV-GENOME-0184406: 1-25,345 (+)

MGV-GENOME-0216155:1-30,870 (+)

MGV-GENOME-0211388:1-29,987 (+)

MGV-GENOME-0199449:1-27,875 (+)

MGV-GENOME-0186161:1-25,625 (+)

) D B V)

uvig 549351:1-41,740 (+)

o0 MO0 O K KK RO

uvig 62198:1-30,757 (+)

D DD V) DDA KKK DM

uvig_259807: 1-35,182 (+)

o0 MO O AR KA A

uvig 201527:1-29,605 (+)

uvig 56056:1-27,652 (+)

MGV-GENOME-0196301: 1-27,317 (+)

IMGVR_UViG_3300008404_000235|3300008404|Ga0115185_100010[136916-179255: 1-42,340 (+)

;D V),

IMGVR_UViG_3300045988_121289|3300045988|Ga0495776_185386: 1-39,558 (+)

O OO0 O

IMGVR_UViG_3300023720_000007|3300023720|Ga0257049_100504: 1-41,792 (+)

b
A
) D V) D b
A
)

DINDED A KKK ODEMD-{O-1

IMGVR_UViG_3300006747_000210|3300006747|Ga0101801_100067(57162-100797: 1-43,636 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_133815|3300045988|Ga0495776_071560: 1-40,057 (+)

IMGVR_UViG_3300029877_000171|3300029877|Ga0245326_100038(125297-167359: 1-42,063 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_131900|3300045988|Ga0495776_005552: 1-39,388 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_123666|3300045988|Ga0495776_006942: 1-39,969 (+)

) ),

uvig_25508: 1-45,609 (+)

IMGVR_UViG_3300029562_000215|3300029562|Ga0245122_100028[75070-115994: 1-40,925 (+)

I V),

MGV-GENOME-0297187:1-42,668 (+)

b
D D I D V) . )
b
)

IMGVR_UViG_3300045988_129621|3300045988|Ga0495776_114150: 1-40,971 (+)

I N D V) I

MGV-GENOME-0271721: 1-40,622 (+)

O
O )

MGV-GENOME-0268268:1-39,951 (+)

MGV-GENOME-0261228:1-38,666 (+)

IMGVR_UViG_3300029715_000462|3300029715|Ga0245215_1000003|538033-580276: 1-42,244 (+)

O )

uvig_65521:1-41,269 (+)

v

IMGVR_UViG_3300029661_000175|3300029661]Ga0245258_100023|273474-315375: 1-41,902 (+)

HOEO

uvig_338399:1-39,802 (+)

N~

IMGVR_UViG_3300029580_000243|3300029580|Ga0245096_100012[194697-236227:1-41,531 (+)

IMGVR_UViG_3300013899_000002|3300013899|Ga0117808_100091: 1-39,823 (+)

N~

IMGVR_UViG_3300029129_000176|3300029129|Ga0168797_100014(187425-226765: 1-39,341 (+)

—

IMGVR_UViG_3300029121_000170|3300029121|Ga0168811_100066]107026-146358: 1-39,333 (+)

IMGVR_UViG_3300029208_000195|3300029208|Ga0168729_100011(82527-124951: 1-42,425 (+)

IMGVR_UViG_3300029503_000204|3300029503|Ga0244781_100152[13400-53728: 1-40,329 (+)

T

IMGVR_UViG_2899900031_000001|2899900031|2899900042|89041-128315: 1-39,275 (+)

O OO 0

uvig 284006: 1-42,358 (+)

) )

ivig_820:1-39,741 (+)

7

Kang 0009_STOO3_A_NODE_18_length_41590_cov_138.296304: 1-41,590 (+)

IMGVR_UViG_3300007975_000049|3300007975|Ga0114169_100162: 1-42,275 (+)

O
O

MGV-GENOME-0270440: 1-40,357 (+)

TN NS NS N

MGV-GENOME-0268828: 1-40,052 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_106589|3300045988|Ga0495776_007180: 1-40,313 (+)

I ;I b)) I

IMGVR_UViG_3300029610_000016|3300029610|Ga0245132_100566: 1-42,591 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_132468|3300045988|Ga0495776_016990: 1-37,733 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_131811|3300045988|Ga0495776_085691: 1-38,493 (+)

)

MGV-GENOME-0292456: 1-37,536 (+)

~ N N N N

IMGVR_UViG_3300029582_000317|3300029582]Ga0245118_100168[74289-114121:1-39,833 (+)

IMGVR_UViG_7000000570_000268|7000000570|SRS051882_Baylor_scaffold_28106]29050-65572: 1-36,523 (+)

I V) )

IMGVR_UViG_3300029684_000314|3300029684|Ga0245194_100050(79317-121693: 1-42,377 (+)

D DV D) R )

SAMEA2737710_a1_ct8774 vs1: 1-54,500 (+)

I v D V) N

uvig 501241:1-39,185 (+)

D B, W y

uvig 178746:1-37,422 (+)

IMGVR_UViG_3300014541_000141|3300014541|Ga0134391_100095|3-38489: 1-38,487 (+)

) B ),

uvig_107079:1-37,928 (+)

I R D, )

uvig 191090: 1-38,472 (+)

O ORI D

IMGVR_UViG_3300045988_136852|3300045988|Ga0495776_071628: 1-40,084 (+)

O

s L s L s e i

TemPhD_cluster_26164:1-38,197 (+)

=

IMGVR_UViG_3300029830_000353|3300029830|Ga0245137_100027(181768-222465: 1-40,698 (+

IMGVR_UViG_3300045988_113166|3300045988|Ga0495776_028925: 1-40,414 (+)

O OO0 DU

uvig 98898:1-37,813 (+)

D DV V)

MGV-GENOME-0246691:1-36,201 (+)

I B V)

uvig 494613:1-41,280 (+)

T N N N T

IMGVR_UViG_3300029098_000135|3300029098|Ga0169171_100065[10745-51913:1-41,169 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_138568|3300045988|Ga0495776_007466: 1-40,357 (+)

)

MGV-GENOME-0266181:1-39,543 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_119455|3300045988|Ga0495776_087553: 1-37,160 (+)

IMGVR_UViG_3300029729_000226|3300029729|Ga0245191_100500[134-40277: 1-40,144 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_138126|3300045988|Ga0495776_185935:1-37,851 (+)

D DD V)

IMGVR_UViG_3300045988_115499|3300045988|Ga0495776_071969: 1-40,223 (+)

) )

uvig_193589:1-39,156 (+)

N e S e e e e e

IMGVR_UViG_3300029614_000296|3300029614|Ga0245155_100039[76019-118175: 1-42,157 (+)

O A
WO )
MGV-GENOME-0293675: 1-45,089 (+)
DDV D) D )

IMGVR_UViG_3300029846_000281|3300029846|Ga0245279_100027|137084-179085: 1-42,002 (+)

, L A DKM DD
uvig_301887:1-37,150 (+)
) ) D, KKK DM

MGV-GENOME-0229371:1-33,198 (+)

D)), O KKK -DEOWOA O
MGV-GENOME-0221324: 1-31,780 (+)

, I b
uvig_188961:1-40,992 (+)
D)D) )

uvig 485529:1-40,254 (+)

TemPhD_cluster_61717:1-37,627 (+)

KKK =MD DBDWDD-1O-D
DKM DD
PP KM DD
DMK KKIEEEOMC_ DO
IO DDEWD-O-1
PDDDEDAHK KKK A
B KIKIIKR—CROM_ DD
)DIDDED-EDC KKK D1
IDDED-C KK =M DD
ORI ADAOD
DKM D
DI —OU—TOMN_ADO-D
X I HIRUA- MO A
T OINDE-C KA INOM_ DN
D KA DDE--0
IIE-CKKA—=MDDE o
DIDEEX AN D11
DIDEXI- RN D00
DIDDEAC IR DB
DK KRN DO
BDED- D KKK D5
DBDEDAC KKK D15
DIDE-EEHHEH—CKIUN—MEIDN_DEWD--15

IMGVR_UViG_3300029762_000195|3300029762|Ga0245183_100017[127243-169862: 1-42,620 (+)

IMGVR_UViG_3300029045_000208|3300029045|Ga0169661_100107[22087-64741:1-42,655 (+)

) V)

uvig 109315:1-43,398 (+)

IMGVR_UViG_3300029847_000261|3300029847|Ga0245281_100185[31331-73826: 1-42,496 (+)

uvig 183442:1-48322 (+)
MGV-GENOME-0202805: 1-28,473 (+)

uvig_95225:1-40,631 (+)

IMGVR_UViG_3300014548_000138|3300014548|Ga0134459_100124(50042-89373:1-39,332 (+)

y DDA DDREND D

IMGVR_UViG_3300045988_115212|3300045988|Ga0495776_162797:1-36,937 (+)

O
O

MGV-GENOME-0265086:1-36,918 (+)

MGV-GENOME-0256292:1-37,813 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_146780|3300045988|Ga0495776_164046:1-37,313 (+)

A

A

A DDA DDEOOD-O-
: i ODED- D KK DPENDA -

IMGVR_UViG_3300029671_000211|3300029671|Ga0245181_100001]143102-185596: 1-42,495 (+)

O D O A INED— HODCHHIKC KKK PO

uvig 490265_:1-52,305 (+) =

MGV-GENOME-0167069:1-22,783 (+)
MGV-GENOME-0166070: 1-22,650 (+)

MGV-GENOME-0260187: 1-24,031 (+)

D D ) D N DA =RIINEIN_ DDDENDA -0

uvig 490745_:1-38,336 (+)

I N V) . ) DK KK DBDWDD-1O-

uvig 194247:1-39,695 (+)

O OO DU N DK KEDAMOME HOPEONDo-D

IMGVR_UViG_3300029878_000266|3300029878|Ga0245327_100186(2-42653: 1-42,652 (+)

I ;I V), ) 4 DNED- D KADAMMEDHOME ODEMWO-D

IMGVR_UViG_3300023504_000356|3300023504|Ga0257038_100003|35577-78120: 1-42,544 (+)

O A DIHEEONOM DWW

HOE 7 DN KM DN
MGV-GENOME-0270024: 1-40,274 (+) >DD >.‘ >u
I ) D V) . B

uvig_42401:1-41,087 (+)

)

uvig 57354:1-45,725 (+)
uvig_157717:1-39,883 (+)
uvig 117386: 1-52,405 (+)
uvig 402596:1-37,811 (+)
} 20000 nt {
defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) tRNA tmRNA pseudogene

I I I

MGV-GENOME-0242490: 1-35,573 (+)

uvig 163017:1-40,279 (+)

MGV-GENOME-0261077: 1-38,642 (+)

P L N 4
I g




