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MGV-GENOME-0218552:1-29,884 (+)

|

MGV-GENOME-0226693:1-32,692 (+)

MGV-GENOME-0211298:1-29,971 (+)

.%

é

MGV-GENOME-0247541:1-36,334 (+)

é

MGV-GENOME-0226799:1-32,711 (+)

é

MGV-GENOME-0261508: 1-37,015 (+)

é

MGV-GENOME-4411580: 1-35,809 (+)

é

MGV-GENOME-0249600: 1-36,679 (+)

é

MGV-GENOME-0248201: 1-36,445 (+)

:%

MGV-GENOME-0240120: 1-35,243 (+)

MGV-GENOME-0222750: 1-32,027 (+)

%

|
|

MGV-GENOME-0223491:1-32,142 (+)

:
%

MGV-GENOME-02329

\ K

7:1-33,901 (+)

a

.%

MGV-GENOME-0245265:1-31,917 (+)

é

MGV-GENOME-0259102: 1-38,285 (+)

é

MGV-GENOME-0249677:1-36,690 (+)

é

MGV-GENOME-0252196:1-37,106 (+)

\ X

:

MGV-GENOME-0232148:1-33,743 (+)
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