\ g DD ) p !

MGV-GENOME-0130100: 1-18,207 (+)

\ s ) A1 ) ) b

OTU_6536:1-17,159 (+)

\ s ) 1 ) ) b

SAMEA2580240_al_ct5114 vs1:1-17,740 (+)

\ s ) LD ) ) !

uvig 407769:1-17,229 (+)

\ e ) A1 ) ) b

MGV-GENOME-0148937:1-20,351 (+)

\ s ) AT ) ) ) HOAHD
SRS017439_al ct35623 vs1:1-16,436 (+)

\ ) AT ) ) b

SAMNO9781725_al ct39447 vs1:1-18,785 (+)

C s ) AT ) ) i

uvig_295012:1-18,772 (+)

C s ) X1 ) ) b OE——D
uvig 583593:1-17,436 (+)

\ I ) X1 ) ) i

SAMNO9781759_al ct231484 vs1:1-15,876 (+)

\ b ) A 1 ) ) !

SRS020856_al ct27063 vs1:1-19,336 (+)

\ b ) AL ) ) D—K

SRS054687_al ct22226 vs1:1-14,998 (+)

\ ) REDED ) o —a4D
SRS148877_al_ct5006_vs1:1-14,542 (+)

C s ) AL ) )

uvig_532424:1-23,240 (+)

\ s ) AL ) )

MGV-GENOME-0170285: 1-23,240 (+)

C s ) DD ) OO0 O —AD
uvig_113752:1-17,573 (+)

\ W ) AL ) ) D-OEDO-ODE—O
MGV-GENOME-0128318: 1-18,036 (+)

[ s ) A 1 ) ) OOEOOEHKD
OTU_5896:1-19,331 (+)

[ O A ) TooO—ad-o

OTU_7159:1-15,546 (+)
k 9000 nt




