
uvig_488076: 1-35,457 (+)

uvig_112396: 1-34,806 (+)

uvig_513101: 1-32,429 (+)

uvig_522769: 1-37,468 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_145211|3300045988|Ga0495776_182053: 1-34,799 (+)

IMGVR_UViG_7000000239_000173|7000000239|SRS013951_WUGC_scaffold_69341: 1-33,950 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_132072|3300045988|Ga0495776_189277: 1-34,922 (+)

uvig_500934: 1-34,816 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_146580|3300045988|Ga0495776_159730: 1-34,768 (+)

Shkoporov_2019_SRR9161502_NODE_687_length_31451_cov_711.575551: 1-31,451 (+)

IMGVR_UViG_3300029496_000011|3300029496|Ga0244086_100553: 1-33,550 (+)

MGV-GENOME-0242846: 1-35,192 (+)

uvig_382881: 1-34,868 (+)

uvig_28357: 1-29,086 (+)

MGV-GENOME-0243199: 1-29,574 (+)

MGV-GENOME-0239220: 1-28,889 (+)

MGV-GENOME-0236408: 1-30,710 (+)

MGV-GENOME-0221136: 1-30,229 (+)

MGV-GENOME-0244270: 1-30,003 (+)

IMGVR_UViG_3300007353_000186|3300007353|Ga0104758_100144|41007-72654: 1-31,648 (+)

MGV-GENOME-0245532: 1-28,550 (+)

MGV-GENOME-0198103: 1-27,639 (+)

MGV-GENOME-0246869: 1-32,413 (+)

MGV-GENOME-0242017: 1-29,696 (+)

MGV-GENOME-4394892: 1-26,938 (+)

MGV-GENOME-0192252: 1-26,625 (+)

uvig_384741: 1-36,053 (+)

uvig_55734: 1-34,949 (+)

IMGVR_UViG_3300029328_000106|3300029328|Ga0242837_100918: 1-34,870 (+)

MGV-GENOME-0240254: 1-32,532 (+)

uvig_430082: 1-35,364 (+)

IMGVR_UViG_3300029581_000223|3300029581|Ga0244848_1000042|48928-86931: 1-38,004 (+)

MGV-GENOME-0239131: 1-34,613 (+)

uvig_194324: 1-34,937 (+)

MGV-GENOME-0238189: 1-30,721 (+)

IMGVR_UViG_3300029373_000368|3300029373|Ga0243914_100603|1-33176: 1-33,176 (+)

IMGVR_UViG_3300029419_000320|3300029419|Ga0243913_100576|3-33292: 1-33,290 (+)

IMGVR_UViG_3300007742_000425|3300007742|Ga0105758_1000006|138310-170492: 1-32,183 (+)

uvig_46802: 1-39,505 (+)

MGV-GENOME-0265982: 1-35,348 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_119838|3300045988|Ga0495776_119345: 1-31,954 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_151927|3300045988|Ga0495776_143679: 1-35,218 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_154805|3300045988|Ga0495776_153352: 1-34,438 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_130421|3300045988|Ga0495776_159539: 1-34,532 (+)

uvig_542830: 1-35,371 (+)

IMGVR_UViG_3300023721_000244|3300023721|Ga0257062_100068|58764-90739: 1-31,976 (+)

MGV-GENOME-0243906: 1-35,787 (+)

uvig_43487_: 1-35,734 (+)

IMGVR_UViG_7000000417_000021|7000000417|SRS011239_Baylor_scaffold_12701: 1-34,685 (+)

MGV-GENOME-4413173: 1-31,002 (+)

uvig_498378: 1-32,586 (+)

MGV-GENOME-0259895: 1-29,368 (+)

IMGVR_UViG_3300007853_000029|3300007853|Ga0114093_100610: 1-39,702 (+)

IMGVR_UViG_3300008081_000397|3300008081|Ga0113559_100205|21587-61754: 1-40,168 (+)

MGV-GENOME-0202741: 1-28,463 (+)

uvig_536525: 1-26,985 (+)

MGV-GENOME-0210435: 1-29,824 (+)

MGV-GENOME-0200783: 1-28,102 (+)

MGV-GENOME-0245086: 1-35,654 (+)

MGV-GENOME-0256089: 1-33,787 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_131319|3300045988|Ga0495776_189058: 1-31,613 (+)

MGV-GENOME-0259631: 1-31,603 (+)

MGV-GENOME-0206724: 1-29,180 (+)

uvig_424941: 1-38,385 (+)

IMGVR_UViG_3300029777_000125|3300029777|Ga0243715_1000634: 1-38,691 (+)

uvig_542641: 1-37,585 (+)

IMGVR_UViG_3300023492_000203|3300023492|Ga0257037_100057|46472-80929: 1-34,458 (+)

uvig_525393: 1-36,493 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_121720|3300045988|Ga0495776_145671: 1-35,714 (+)

uvig_523688: 1-34,825 (+)

MGV-GENOME-0245853: 1-34,899 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_095418|3300045988|Ga0495776_167249: 1-31,952 (+)

MGV-GENOME-0239115: 1-35,093 (+)

MGV-GENOME-0246886: 1-30,361 (+)

SRS145497_a1_ct75572_vs01: 1-42,850 (+)

IMGVR_UViG_3300008079_000171|3300008079|Ga0105956_100026|148418-182349: 1-33,932 (+)

IMGVR_UViG_3300008404_000022|3300008404|Ga0115185_100602: 1-35,576 (+)

MGV-GENOME-0234354: 1-34,180 (+)

MGV-GENOME-4411628: 1-35,847 (+)

uvig_484630: 1-36,159 (+)

MGV-GENOME-0225883: 1-30,782 (+)

uvig_179570: 1-34,842 (+)

uvig_151218: 1-37,909 (+)

uvig_171567: 1-34,935 (+)

MGV-GENOME-0238606: 1-33,897 (+)

MGV-GENOME-0240635: 1-35,317 (+)

MGV-GENOME-0197402: 1-27,175 (+)

MGV-GENOME-0200968: 1-26,166 (+)

uvig_541253: 1-36,358 (+)

MGV-GENOME-0239908: 1-35,215 (+)

uvig_1882: 1-35,060 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_153044|3300045988|Ga0495776_189189: 1-34,857 (+)

IMGVR_UViG_3300023493_000288|3300023493|Ga0257031_100006|202892-237244: 1-34,353 (+)

uvig_275890: 1-35,472 (+)

uvig_275749: 1-35,528 (+)

uvig_154520: 1-35,209 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_140386|3300045988|Ga0495776_189123: 1-34,324 (+)

IMGVR_UViG_3300023497_000287|3300023497|Ga0257058_100040|54627-88890: 1-34,264 (+)

IMGVR_UViG_3300014954_000010|3300014954|Ga0169837_100403: 1-35,014 (+)

MGV-GENOME-0242728: 1-34,180 (+)

uvig_122107: 1-35,612 (+)

IMGVR_UViG_3300029725_000183|3300029725|Ga0245208_100062|189465-225676: 1-36,212 (+)

uvig_100645: 1-35,854 (+)

MGV-GENOME-0250035: 1-30,830 (+)

MGV-GENOME-0263456: 1-33,810 (+)

MGV-GENOME-0192631: 1-26,689 (+)

IMGVR_UViG_3300029743_000250|3300029743|Ga0245246_100008|113106-151359: 1-38,254 (+)

MGV-GENOME-0234972: 1-34,304 (+)

IMGVR_UViG_3300029232_000234|3300029232|Ga0168710_100167|19657-54322: 1-34,666 (+)

IMGVR_UViG_3300029681_000243|3300029681|Ga0245167_100019|118397-151914: 1-33,518 (+)

IMGVR_UViG_3300029844_000315|3300029844|Ga0245276_1000096|51282-89257: 1-37,976 (+)

uvig_443971_: 1-36,124 (+)

IMGVR_UViG_3300029393_000303|3300029393|Ga0243986_1000039|194243-229531: 1-35,289 (+)

IMGVR_UViG_3300029376_000393|3300029376|Ga0243980_1000270|21477-60711: 1-39,235 (+)

IMGVR_UViG_3300029378_000136|3300029378|Ga0243978_1000520: 1-37,538 (+)

MGV-GENOME-0206723: 1-29,180 (+)

MGV-GENOME-0240572: 1-28,645 (+)

uvig_502991: 1-32,385 (+)

uvig_88703: 1-38,275 (+)

MGV-GENOME-0257246: 1-28,752 (+)

uvig_138117: 1-35,112 (+)

uvig_90360: 1-36,866 (+)

uvig_82814: 1-34,836 (+)

uvig_559834: 1-35,596 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_142096|3300045988|Ga0495776_153172: 1-33,126 (+)

MGV-GENOME-0239125: 1-29,789 (+)

uvig_173420: 1-27,283 (+)

MGV-GENOME-0193033: 1-26,754 (+)

10000 nt

defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) anti-defence (dbAPIS)


