) DL H b A ) b )
MGV-GENOME-0100209: 1-15,646 (+)
DL ba b A ) ) )
SAMN10290229 _al ct20506 vs1:1-15,725 (+)
) DL ba y ba ) ) )
MGV-GENOME-0101830: 1-15,769 (+)
) DL ba y ba ) y )
MGV-GENOME-0093375: 1-15,141 (+)
A ) ) DL y )
uvig 558189:1-14,826 (-)
p D, H b b b )
MGV-GENOME-4316775: 1-15,444 (-)
, b ) DL be b bs b
uvig_258231:1-15,032 (+)
, y ) DL y )
uvig_548932:1-15,534 (-)
) DL bl b be ) y )
MGV-GENOME-0102570: 1-15,824 (+)
y ) 10 ba ) A y
uvig_100817:1-14,955 (-)
A ) A DD A h ba )
uvig_550436:1-15,318 (-)
) DL OO A y A ) ) )
MGV-GENOME-0093711:1-15,167 (+)
) DL N ) N ) ) ) ]
MGV-GENOME-0093975: 1-13,909 (+)
)Y ba b b ) ) )
SRR5495031_NODE_12_length_15508_cov_39.890571: 1-15,508 (-)
1 DL A y A ) ) N
MGV-GENOME-0103496: 1-15,892 (-)
DO A —CC KK K-

MGV-GENOME-0087723:1-14,659 (-)

s A A A

uvig 409752:1-11,251 (+)

6000 nt



