SRS049318 al ct77265 vs1:1-13,581(-)

7000 nt

GE1457: 1-18,351 (+) >D_{ } H >‘{ } >{ H }
DA ) b L A ) LD XA
SRS015128 a1 _ct87768_vs1:1-17,796 (+)
D ) b ) ) A ) DY XK
SRS078003_a1_ct131204 vs1:1-18,308 (-)
DA ) A ) ) A ) L0 X0
SRS104093 a1l ct56166_vs1:1-18,309 (-)
A ) b L b ) 0 XA
SRS018665_al ct142179 vs1:1-17,710 (+)
DA ) A N 0 b ) )Y X} AHEOE-E4
MGV-GENOME-0131578:1-18,365 (+)
, D ) b A ) A A X AAG-E
MGV-GENOME-0123483:1-17,552 (-)
DA ) A A ) A by )l O O U Wy
SRS105074_a1_ct20721 vs1:1-17,728 (+)
D ) b ) ) I A ) XA —OEE
SRS017757_al ct61532 vs1:1-18,000 (-)
DA ) M ba ) N i 0 A HEEA
MGV-GENOME-0126107:1-17,810(-)
) M ) A ) 0 XKD
SRS043018_a1 ct35917 vs1:1-16,352 (+)
b ) b L b ) )Y X AOEHE—@H
SRS077245 _al ct34645 vs1:1-18,102 (+)
DA ) i A L A ) LD XA
MGV-GENOME-0121837:1-17,402 (+)
D ) b ) ) N ) DD AT
MGV-GENOME-0125629:1-17,760 (+)
- ) A ) A A )Y XA
MGV-GENOME-0118033:1-17,078 (+)
) ) ) ) )
SRS018513 a1 ct35109_vs1:1-19,069 (-)
) ) ) DY X AE-EEE



