
uvig_549198: 1-40,340 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_089508|3300045988|Ga0495776_111145: 1-39,887 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_084848|3300045988|Ga0495776_006864: 1-39,805 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_084873|3300045988|Ga0495776_007069: 1-40,087 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_082997|3300045988|Ga0495776_071524: 1-40,042 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_093056|3300045988|Ga0495776_046394: 1-40,397 (+)

MGV-GENOME-0276555: 1-41,540 (+)

MGV-GENOME-0268621: 1-40,016 (+)

MGV-GENOME-0254559: 1-37,515 (+)

IMGVR_UViG_3300007184_000300|3300007184|Ga0103258_100081|18217-56056: 1-37,840 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_080965|3300045988|Ga0495776_071774: 1-40,149 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_078551|3300045988|Ga0495776_025718: 1-39,364 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_079126|3300045988|Ga0495776_184644: 1-42,062 (+)

uvig_265460: 1-38,126 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_099750|3300045988|Ga0495776_028864: 1-40,382 (+)

uvig_476239: 1-39,228 (+)

MGV-GENOME-0267191: 1-39,738 (+)

IMGVR_UViG_3300029755_000251|3300029755|Ga0243846_100021|91408-128649: 1-37,242 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_085415|3300045988|Ga0495776_029311: 1-40,586 (+)

IMGVR_UViG_3300023290_000253|3300023290|Ga0256628_100082|96618-136419: 1-39,802 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_080994|3300045988|Ga0495776_071528: 1-40,043 (+)

IMGVR_UViG_7000000464_000080|7000000464|SRS077730_LANL_scaffold_4938: 1-38,553 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_082021|3300045988|Ga0495776_071520: 1-40,042 (+)

IMGVR_UViG_3300008676_000243|3300008676|Ga0111520_100214|45065-87680: 1-42,616 (+)

uvig_551205: 1-40,228 (+)

uvig_434880_: 1-48,485 (+)

uvig_167495: 1-57,103 (+)

uvig_229787: 1-40,274 (+)

IMGVR_UViG_3300029473_000234|3300029473|Ga0244122_100033|144990-184676: 1-39,687 (+)

uvig_105943: 1-39,319 (+)

MGV-GENOME-0269370: 1-40,151 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_070476|3300045988|Ga0495776_007068: 1-40,087 (+)

IMGVR_UViG_3300029031_000179|3300029031|Ga0169626_100162|36711-76384: 1-39,674 (+)

IMGVR_UViG_3300035655_000037|3300035655|Ga0134475_000424: 1-40,030 (+)

uvig_485977: 1-40,378 (+)

IMGVR_UViG_7000000690_000069|7000000690|SRS055982_Baylor_scaffold_6895: 1-40,031 (+)

IMGVR_UViG_3300029816_000151|3300029816|Ga0244888_100021|113046-150868: 1-37,823 (+)

IMGVR_UViG_3300029772_000291|3300029772|Ga0245166_100533|6288-44861: 1-38,574 (+)

IMGVR_UViG_3300030447_000042|3300030447|Ga0168849_101003: 1-38,619 (+)

IMGVR_UViG_2833250148_000002|2833250148|2833250159|2423-44283: 1-41,861 (+)

uvig_290037: 1-40,357 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_082019|3300045988|Ga0495776_111151: 1-39,890 (+)

Han_2018_ERR1398261_NODE_328_length_40147_cov_24.873117: 1-40,147 (+)

MGV-GENOME-0269068: 1-40,094 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_079520|3300045988|Ga0495776_071968: 1-40,222 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_072199|3300045988|Ga0495776_007072: 1-40,094 (+)

IMGVR_UViG_3300029734_000231|3300029734|Ga0245168_100115|57257-96688: 1-39,432 (+)

IMGVR_UViG_3300029688_000220|3300029688|Ga0245223_100098|119521-160318: 1-40,798 (+)

IMGVR_UViG_3300029217_000214|3300029217|Ga0168678_100045|144543-183111: 1-38,569 (+)

MGV-GENOME-0268712: 1-40,032 (+)

IMGVR_UViG_3300029011_000004|3300029011|Ga0169594_100244: 1-40,939 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081079|3300045988|Ga0495776_114168: 1-40,981 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_084835|3300045988|Ga0495776_028935: 1-40,417 (+)

MGV-GENOME-0273652: 1-40,981 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_090489|3300045988|Ga0495776_071926: 1-40,208 (+)

IMGVR_UViG_3300030442_000288|3300030442|Ga0168840_100023|166111-207372: 1-41,262 (+)

IMGVR_UViG_3300030352_000022|3300030352|Ga0244219_100482: 1-39,469 (+)

IMGVR_UViG_3300029454_000135|3300029454|Ga0244180_100136|526-38814: 1-38,289 (+)

IMGVR_UViG_3300029458_000129|3300029458|Ga0244161_100001|96859-139317: 1-42,459 (+)

SAMN00791926_a1_ct10097: 1-48,977 (+)

IMGVR_UViG_7000000093_000090|7000000093|SRS022137_LANL_scaffold_6293: 1-37,261 (+)

IMGVR_UViG_3300029195_000170|3300029195|Ga0167502_100208|2502-47086: 1-44,585 (+)

IMGVR_UViG_3300007991_000293|3300007991|Ga0105643_100005|230136-267568: 1-37,433 (+)

MGV-GENOME-0248139: 1-36,434 (+)

IMGVR_UViG_3300029706_000278|3300029706|Ga0245271_100279|1-37180: 1-37,180 (+)

uvig_136616: 1-43,041 (+)

IMGVR_UViG_3300029218_000219|3300029218|Ga0168718_100257|16786-60993: 1-44,208 (+)

MGV-GENOME-0267205: 1-39,741 (+)

MGV-GENOME-0268396: 1-39,976 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_071552|3300045988|Ga0495776_110824: 1-39,741 (+)

uvig_22672: 1-37,676 (+)

uvig_231205: 1-42,283 (+)

IMGVR_UViG_3300029748_000018|3300029748|Ga0245205_1000667: 1-40,132 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_068845|3300045988|Ga0495776_085504: 1-38,424 (+)

uvig_80970: 1-42,624 (+)

MGV-GENOME-0267508: 1-39,805 (+)

uvig_24120: 1-38,901 (+)

MGV-GENOME-0266351: 1-39,573 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081123|3300045988|Ga0495776_026238: 1-39,573 (+)

MGV-GENOME-0279161: 1-38,163 (+)

uvig_518359: 1-42,729 (+)

uvig_530062: 1-46,401 (+)

IMGVR_UViG_3300029403_000186|3300029403|Ga0243191_100212|3-44019: 1-44,017 (+)

uvig_409633: 1-53,049 (+)

uvig_392370: 1-51,323 (+)

uvig_257123: 1-46,284 (+)

ivig_1953: 1-42,949 (+)

IMGVR_UViG_2833114920_000002|2833114920|2833114930|18712-66104: 1-47,393 (+)

uvig_566083: 1-46,432 (+)

uvig_596325: 1-43,202 (+)

uvig_296903: 1-51,125 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_092186|3300045988|Ga0495776_043534: 1-38,852 (+)

uvig_210612: 1-55,379 (+)

uvig_440494: 1-54,139 (+)

uvig_298698: 1-51,915 (+)

uvig_48457: 1-56,221 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_089121|3300045988|Ga0495776_113846: 1-40,845 (+)

MGV-GENOME-0272228: 1-40,718 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_086369|3300045988|Ga0495776_113844: 1-40,844 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_098085|3300045988|Ga0495776_112490: 1-42,414 (+)

IMGVR_UViG_3300010283_000013|3300010283|Ga0129312_1000374: 1-40,532 (+)

MGV-GENOME-0259606: 1-38,381 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_082088|3300045988|Ga0495776_126457: 1-38,381 (+)

SRS104311_a1_ct30897_vs1: 1-43,100 (+)

IMGVR_UViG_3300001688_000095|3300001688|SAHDGT3000_10001620: 1-40,069 (+)

MGV-GENOME-0300685: 1-46,811 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_102641|3300045988|Ga0495776_110115: 1-41,493 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_141987|3300045988|Ga0495776_136144: 1-46,811 (+)

uvig_91367: 1-42,997 (+)

uvig_304192: 1-31,449 (+)

uvig_532555: 1-30,541 (+)

uvig_200755: 1-26,946 (+)

MGV-GENOME-0185996: 1-25,595 (+)

20000 nt

defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) anti-defence (dbAPIS) AMR (AMRFinderPlus) tRNA tmRNA


