
IMGVR_UViG_3300045988_135420|3300045988|Ga0495776_176838: 1-57,931 (+)

MGV-GENOME-0335356: 1-57,931 (+)

MGV-GENOME-0308171: 1-49,271 (+)

MGV-GENOME-0316172: 1-51,198 (+)

MGV-GENOME-0279969: 1-42,223 (+)

Han_2018_ERR1398172_NODE_215_length_54225_cov_15.277534: 1-54,225 (+)

IMGVR_UViG_3300029880_000012|3300029880|Ga0245255_100518: 1-51,569 (+)

MGV-GENOME-0317611: 1-51,998 (+)

MGV-GENOME-0339174: 1-51,091 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_089879|3300045988|Ga0495776_000593: 1-51,917 (+)

uvig_202587: 1-49,744 (+)

uvig_182391: 1-68,878 (+)

uvig_362808: 1-64,893 (+)

MGV-GENOME-0305114: 1-48,235 (+)

MGV-GENOME-0294213: 1-45,205 (+)

uvig_185255: 1-56,226 (+)

IMGVR_UViG_3300029589_000008|3300029589|Ga0245106_100634: 1-51,124 (+)

MGV-GENOME-0316066: 1-52,368 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_102190|3300045988|Ga0495776_114311: 1-52,368 (+)

uvig_208075: 1-55,886 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_075554|3300045988|Ga0495776_010642: 1-49,135 (+)

uvig_497637: 1-48,889 (-)

MGV-GENOME-0286371: 1-43,468 (+)

MGV-GENOME-0269455: 1-40,169 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_067881|3300045988|Ga0495776_057607: 1-53,080 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_073097|3300045988|Ga0495776_057700: 1-53,196 (+)

uvig_60731: 1-46,405 (+)

IMGVR_UViG_3300029118_000008|3300029118|Ga0168844_100363: 1-53,152 (+)

MGV-GENOME-0317683: 1-53,074 (+)

SAMEA2737843_a1_ct87324_vs1: 1-60,000 (+)

IMGVR_UViG_3300029249_000013|3300029249|Ga0168690_1000377: 1-51,130 (+)

MGV-GENOME-0313225: 1-51,130 (+)

SAMEA2737802_b1_ct73_vs2: 1-50,676 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_100139|3300045988|Ga0495776_095686: 1-52,202 (+)

MGV-GENOME-0334449: 1-53,211 (+)

MGV-GENOME-0308380: 1-49,339 (+)

SRS024435_a1_ct42877_vs1: 1-54,698 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_071722|3300045988|Ga0495776_156125: 1-53,235 (+)

MGV-GENOME-0312831: 1-50,976 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_068438|3300045988|Ga0495776_058307: 1-50,976 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_095080|3300045988|Ga0495776_047383: 1-49,921 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_088865|3300045988|Ga0495776_177592: 1-53,368 (+)

MGV-GENOME-0317185: 1-52,873 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_099306|3300045988|Ga0495776_180543: 1-50,762 (+)

MGV-GENOME-0337407: 1-54,045 (+)

MGV-GENOME-0302582: 1-47,400 (+)

uvig_509668: 1-51,717 (+)

MGV-GENOME-0314594: 1-50,324 (+)

SAMN06164787_a1_ct26921_vs1: 1-54,667 (+)

uvig_391442: 1-55,207 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_104587|3300045988|Ga0495776_177900: 1-52,064 (+)

MGV-GENOME-0309996: 1-49,937 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_112301|3300045988|Ga0495776_047413: 1-49,937 (+)

IMGVR_UViG_3300029592_000009|3300029592|Ga0245129_100402: 1-50,009 (+)

uvig_243378: 1-52,067 (+)

MGV-GENOME-0316489: 1-52,544 (+)

uvig_77983: 1-49,223 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_081302|3300045988|Ga0495776_097273: 1-47,996 (+)

MGV-GENOME-0304544: 1-48,048 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_090607|3300045988|Ga0495776_188023: 1-51,669 (+)

MGV-GENOME-0312227: 1-50,736 (+)

uvig_548353: 1-54,634 (+)

uvig_146828: 1-51,680 (+)

SAMEA2737672_a1_ct168302_vs1: 1-46,629 (+)

MGV-GENOME-0314477: 1-51,663 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_088913|3300045988|Ga0495776_077993: 1-51,244 (+)

MGV-GENOME-0298091: 1-46,125 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_080676|3300045988|Ga0495776_028462: 1-49,330 (+)

MGV-GENOME-0314970: 1-51,890 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_102832|3300045988|Ga0495776_000588: 1-51,890 (+)

MGV-GENOME-0310540: 1-50,104 (+)

SAMN09781781_a1_ct320377_vs1: 1-53,120 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_095438|3300045988|Ga0495776_000573: 1-51,795 (+)

SAMEA2737707_b1_ct89_vs2: 1-52,283 (+)

IMGVR_UViG_3300029227_000211|3300029227|Ga0168687_100188|309-50065: 1-49,757 (+)

IMGVR_UViG_3300029557_000239|3300029557|Ga0245120_100242|31030-89365: 1-58,336 (+)

MGV-GENOME-0317636: 1-53,056 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_106875|3300045988|Ga0495776_012596: 1-53,056 (+)

IMGVR_UViG_3300000291_000011|3300000291|EM293_1000267: 1-52,840 (+)

uvig_186048: 1-60,673 (+)

IMGVR_UViG_3300029692_000240|3300029692|Ga0245170_100125|14458-71920: 1-57,463 (+)

MGV-GENOME-0321163: 1-53,614 (+)

MGV-GENOME-0316589: 1-52,594 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_105170|3300045988|Ga0495776_114241: 1-52,298 (+)

MGV-GENOME-0317559: 1-53,027 (+)

SRS019090_a1_ct128713_vs1: 1-49,767 (+)

MGV-GENOME-0292805: 1-44,912 (+)

uvig_153762: 1-52,835 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_119593|3300045988|Ga0495776_057362: 1-52,831 (+)

MGV-GENOME-0317096: 1-52,831 (+)

MGV-GENOME-0313775: 1-51,366 (+)

SAMN11893753_a1_ct1012: 1-52,493 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_122849|3300045988|Ga0495776_097210: 1-47,950 (+)

MGV-GENOME-0316960: 1-52,766 (+)

uvig_478645: 1-53,160 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_087019|3300045988|Ga0495776_057668: 1-53,160 (+)

IMGVR_UViG_3300023491_000282|3300023491|Ga0257045_100270|65-52508: 1-52,444 (+)

uvig_309608: 1-60,697 (+)

MGV-GENOME-0315455: 1-52,105 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_103637|3300045988|Ga0495776_095602: 1-52,105 (+)

SAMEA2737701_a1_ct67365_vs1: 1-57,250 (+)

MGV-GENOME-0318485: 1-53,429 (+)

uvig_210569: 1-51,574 (+)

MGV-GENOME-0319857: 1-51,628 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_101355|3300045988|Ga0495776_170352: 1-51,628 (+)

uvig_77008: 1-53,847 (+)

MGV-GENOME-0329025: 1-49,501 (+)

IMGVR_UViG_3300029295_000008|3300029295|Ga0134373_100311: 1-52,184 (+)

IMGVR_UViG_3300014561_000001|3300014561|Ga0134428_100200: 1-52,022 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_075263|3300045988|Ga0495776_047560: 1-50,034 (+)

SAMN03283294_a1_ct13395: 1-49,328 (+)

MGV-GENOME-0346346: 1-46,473 (+)

20000 nt

defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) anti-defence (dbAPIS)


