O I B S R Vs W) B B D R
(CHEHODEDE DD o D

SAMN11252282_al _ct179520_vs1:1-13,540 (+) H } K:K:}—< m >‘{ W m

— v — } (0 S 0 B S ED DS o) 91 S D

uvig_432886:1-13,889 (+)
— H A OO ) HAEODE—— > 0 >
' O ) PHEDPE——A—_ O D
Rampelli_Norman_16_NODE_1916_length_11389_cov_7.895712:1-11,389 (+)
— } O O HOO ) DD > 0 >
) DD O O D
—L ) — O O ) ) g S e BLO I, .

uvig_211072:1-10,639 (+)

uvig 157585:1-10,295 (+)

uvig 368465:1-14,363 (+)

SAMEA2737814 _al _ct92234 vs1:1-13,750 (+)

uvig_51145:1-10,518 (+)

uvig_96917:1-12,616 (+)

O ) — N HOU ) PEEDPE{ > O D

I
uvig_156847: 1-12,003 (+)

C O{{ 3 — LK H OO ) D> S D

— Y s S I s B Y s S S S s s U
B i s ) 8 e e S | B
E— N A s IR OO R D
— O T 8 0 e D 8 e B S S M U
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TemPhD_cluster_38925: 1-9,755 (+)

uvig 517449:1-10,925 (+)




