DD}N»»»M»DD»»}--}M'»m'-««« ¢« K KM DM - O TR TR I KT M»b

MGV-GENOME-0372180: 1-119,617 (+)

SAMEA1906448 _a Lct‘?gOOéf\/sl: 1-118,374 (+)

DD}N»N»N»Db»)»--}NIDWD-«M <«««<«|0»»»M|.|»» I ) I o et T (T

MGV-GENOME-0372216:1-119,811 (+)

DOICIDDIMOMONEDEIE O MDD KUK DOMPEDTMMODNMMAMMD-—HH MMM IMRIOMERACMHHADD

SAMN10080898_a1l_ct27318_vs1:1-123,131 (+)

DEDIDPIPCIONDADULIOI L O DRCOE_ KKK DEDED DMUMD MBH- R DA RRAK R IR CRIRIDD

uvig 168480:1-136,810 (+)

MG\/—GENOME—O371890:.1—117.772 (+)

EUDDPIROENOMDUIDIN L MO OEIGI KK DUMPEDTE-MMRLADHPMMDMD—DIDD M M- I —D- 808K RKIIHRRRKICKCIRAK-CIRY

MGV-GENOME-0374704: 1-140,597 (+)

EODIDOMODNDDDIDEO DTN DCHKKIOMOTOTMDETD-MMAMDIDAMMAMND-DIM M- M-t KO IR

SAMNO00792029_al_ct9443: 1 140,506 (+)

Ilm»»»ml»p)»»}--mlwmp-««<| o««m«)»»»)»D»»»»II»»»»»»»»»»»»»»»»» DDA AR KM IR IHRRHI KR UMD

Ma_2019_SRR413684_NODE_38_length_140563_cov_86.416304: 1-140,563 (+)

b.»»»»»l»l»l»}»--}MDMDD-««w<« «M{)»»»N'DN»».-»»»»».»}»»»»»»»») HD-I-IIAI—D-SHCO RO IR TR KRR KK IURDIMIND

MGV-GENOME-0374506: 1-138,984 (+)

DIOIDDIMMONODM DD X MO OO KK «w«m«)»»»N'»»»»»--»»»»}D»»»m»»»»»» A DI MR IR TR I IR

SAMNO09781686_al ct4302 vs1:1-139,570 (+)

DEDIDDMMOMDDMRCE L DL DRCII OHCHIKKKICKTMCCOMOIEE MDA MMM DIt AU IKIRKHICRKCH DA

uvig 584920:1-139,523 (+)

DO D MO DI O O D O KKK K AN DD I D-DID-BI- - DDt «‘4««w««.«««d«««4«««|«<««»{»»»n»l

-
MGV-GENOME-0374138: 1-135,791 (+)

m»»»»mp»»w»»--mp»»»-««««««««««»»mpw»».-»»»» DA EHI IR XK DI

uvig 178769:1-139,383 (+)

MGV-GENOME-0372429: 1—1.21.303 (+)
} 50000 nt i
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