
uvig_538575: 1-63,607 (+)

uvig_320049: 1-65,349 (+)

uvig_285941: 1-57,602 (+)

MGV-GENOME-0317905: 1-53,171 (+)

uvig_159953: 1-58,384 (+)

uvig_247253: 1-55,856 (+)

uvig_98534: 1-56,570 (+)

SAMEA2580233_a1_ct28450_vs1: 1-56,560 (+)

IMGVR_UViG_3300014752_000085|3300014752|Ga0169821_100006|70265-125825: 1-55,561 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_071755|3300045988|Ga0495776_037240: 1-57,161 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_084515|3300045988|Ga0495776_141963: 1-56,728 (+)

MGV-GENOME-0326146: 1-57,161 (+)

uvig_494682: 1-50,256 (+)

uvig_489905_: 1-57,663 (+)

uvig_492672: 1-43,735 (+)

20000 nt

virulence (VFDB) AMR (AMRFinderPlus)


