Ma_2019_SRR413649_NODE_718_length_20539_cov_2.305360: 1-20,539 (+)

L DO DE DT O+ 5

uvig 382527:1-18,587 (+

DI I B I R I B

MGV-GENOME-0158886:1-21,667 (+)

MGV-GENOME-4375687:1-22,162 (+)

I D W) D I I, D B I

uvig 578222:1-24,963 (+)

LI I D I R I D

MGV-GENOME-4374268:1-21,909 (+)

SAMNO0991571_al_ct1911 vs1:1-22,088 (+)

L DD I I B s WO 2 I I I,

uvig_578866:1-23,223 (+

I e

B, DD I B I I D B B,

uvig 288074:1-21,459 (+

DI I B D D I

SAMNO00792012_al_ct71659_vs1:1-18,891 (+)

MGV-GENOME-0155967:1-21,283 (+)

), D ) I W B b D B

uvig 291306: 1-24,909 (+)

MGV-GENOME-0181568:1-22,437 (+)

MGV-GENOME-0153695:1-20,982 (+)

} 9000 nt {




