oL DU

uvig_126643:1-39,442 (+)

o PO

MGV-GENOME-0255616:1-37,694 (+)

o PO
SAMEA2737779_al_ct4044:1-37,789 (+)
B DO

MGV-GENOME-0251038: 1-36,908 (+)

D

uvig 269631:1-36,985 (+)

D Y

MGV-GENOME-0251366:1-36,963 (+)

D

uvig 321594:1-31,174 (+)

o PO

MGV-GENOME-0204485:1-28,773 (+)

D D

MGV-GENOME-0237239:1-34,756 (+)

D

MGV-GENOME-0209417:1-29,642 (+)

D

MGV-GENOME-0255198:1-37,623 (+)

D YD

MGV-GENOME-0255310: 1-37,643 (+)

D

uvig_109102:1-37,599 (+)

D

MGV-GENOME-0234422:1-34,192 (+)

o0 D0 O DDA

—_—
MGV-GENOME-0253791: 1-37,386 (+)

oD D0 O DDA

IMGVR_UViG_3300045988_176859|3300045988|Ga0495776_044893: 1-37,386 (+)

D B B O DDA

MGV-GENOME-0257150: 1-37,955 (+)

D e D O DDA

IMGVR_UViG_3300035647_000098|3300035647|Ga0134431_00602: 1-37,912 (+)

D B B O DDA

uvig 377810:1-37,955 (+)

D B B D O DDA

IMGVR_UViG_3300045988_159560|3300045988|Ga0495776_017074: 1-37,955 (+)

o PO O DDA

MGV-GENOME-0250746:1-36,857 (+)

D YD DL DDA

IMGVR_UViG_3300045988_180655|3300045988|Ga0495776_015671:1-36,857 (+)

D YD UL DD 0o 0 DD KA KH—DD

uvig 529927:1-35,009 (+)

D DD O DDA 0O 00 DD XAAKEEKIEEOH S DD

IMGVR_UViG_3300045988_173561|3300045988|Ga0495776_104242:1-33,675 (+)

D YD O DDA

uvig 284811:1-37,163 (+)

D YD O DDA

MGV-GENOME-0254613:1-37,523 (+)

o PO O DDA

IMGVR_UViG_3300045988_170814|3300045988|Ga0495776_016911:1-37,523 (+)

D Y

uvig_84886:1-37,501 (+)

D Y

uvig 277046:1-35,913 (+)

o PO

uvig_266197:1-35,758 (+)

D Y

MGV-GENOME-0244976:1-35,942 (+)

GO 2D

uvig_242463:1-36,055 (+)

D

uvig_523320:1-36,040 (+)

o PO

MGV-GENOME-0256008: 1-37,758 (+)

D D

IMGVR_UViG_3300045988_159299[33000

O+ D0

MGV-GENOME-0257018: 1-37,932 (+)

D B B D

MGV-GENOME-0257250: 1-37,974 (+)

D DD

uvig 301976:1-37,128 (+)

oL DU

uvig_214237:1-36,878 (+)

D N

MGV-GENOME-0238515:1-35,003 (+)

D D

MGV-GENOME-0244314: 1-35,845 (+)

O+ D0

uvig_68002: 1-36,005 (+)

D UL DDA

Ma_2019_SRR413767 NODE 561 length_36320_cov_9.554557:1-36,320 (+)

DD O DDA

MGV-GENOME-0241777:1-35,469 (+)

D O DA

MGV-GENOME-0241998: 1-35,503 (+)

D Y O DDA

uvig 290477:1-37,377 (+)

o PO O DDA

MGV-GENOME-0253733:1-37,377 (+)

D UL DA

MGV-GENOME-0255951:1-37,749 (+)

D O DDA

SAMN11893709_al ct5128:1-35416 (+)

oD DU O DDA

uvig 281436:1-37,814 (+)

D N UL DDA

MGV-GENOME-0249319:1-36,634 (+)

D O DDA

MGV-GENOME-0250458: 1-36,810 (+)

U0 DU

_—
MGV-GENOME-0248209: 1-36,446 (+)

oD DD

MGV-GENOME-0248085: 1-36,427 (+)

U0 DU

—_—
MGV-GENOME-0247971: 1-36,408 (+)
DD DD

IMGVR_UViG_3300045988_169036|3300045988|Ga0495776_018191:1-36,174 (+)

2002000200000

ccEpeoong
S

X

5988|Ga0495776_017005: 1-37,758 (+)

GGG
S

OO 0O 00 DO XA MEHKKE=IGAEER ARSI KA—DHD

oD D0 DDA ) /D I B /I I 5 O i 00 GO0 G0 O O 0 O O € N O N PV )
MGV-GENOME-0242354:1-35,552 (+)
OB DO DDA O 00 D PDEE A EERECaEERE—E S KO0

MGV-GENOME-0244449:1-35,864 (+)

D Y

MGV-GENOME-0246498:1-36,171 (+)

D I e

uvig 547436:1-36,788 (+)

D D

uvig 5615083:1-36,291 (+)

D

uvig_565748:1-36,785 (+)

D Y

uvig 279120:1-32,546 (+)

O P

uvig 119194:1-35,976 (+)

I I

MGV-GENOME-0243828:1-35,774 (+)

I I

MGV-GENOME-0227926:1-32,914 (+)

D DD

uvig 514720:1-35293 (+)

D

MGV-GENOME-0237032: 1-34,719 (+)

I I

MGV-GENOME-0244317:1-35,845 (+)

LI

MGV-GENOME-0244935: 1-35,936 (+)

D

uvig_266680:1-35,589 (+)

D

MGV-GENOME-0242262:1-34,442 (+)

D

uvig 271048:1-35,562 (+)

D

MGV-GENOME-0238507: 1-35,002 (+)

o PO

uvig 245519:1-37,172 (+)

o PO

MGV-GENOME-0236940: 1-34,702 (+)

D B

uvig_36989:1-34,588 (+)

D Y

MGV-GENOME-0250225:1-36,772 (+)

D DD

MGV-GENOME-0254057: 1-37,431 (+)

DD O DD 0O S0 S DD HXKAKKKEG-EEEIAD-0

MGV-GENOME-0205203: 1-28,909 (+)

I B, I I I D I N I, I IR/ B, U0 1§ 0, 0 G o0 o O O O W O b b

MGV-GENOME-0213464:1-30,378 (+)
k 10000 nt !
defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) anti-defence (dbAPIS) AMR (AMRFinderPlus) pseudogene
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