
ivig_826: 1-34,718 (+)

IMGVR_UViG_3300007353_000099|3300007353|Ga0104758_100576: 1-37,614 (+)

uvig_523554: 1-30,606 (+)

IMGVR_UViG_3300029860_000345|3300029860|Ga0245305_1000344|31902-71084: 1-39,183 (+)

uvig_32925: 1-39,973 (+)

uvig_191003: 1-42,854 (+)

uvig_77944: 1-41,177 (+)

IMGVR_UViG_2585427614_000001|2585427614|2585443446|588877-624815: 1-35,939 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_172658|3300045988|Ga0495776_068534: 1-35,906 (+)

uvig_379377: 1-40,800 (+)

IMGVR_UViG_3300035652_000136|3300035652|Ga0134453_00062|3-35652: 1-35,650 (+)

IMGVR_UViG_3300029486_000123|3300029486|Ga0244145_100758: 1-38,747 (+)

uvig_211098: 1-42,827 (+)

ivig_742: 1-43,060 (+)

MGV-GENOME-0291102: 1-42,897 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_163520|3300045988|Ga0495776_169891: 1-42,749 (+)

MGV-GENOME-0288953: 1-42,413 (+)

MGV-GENOME-0289963: 1-42,565 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_164199|3300045988|Ga0495776_173422: 1-42,498 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_163087|3300045988|Ga0495776_184600: 1-42,899 (+)

MGV-GENOME-0290538: 1-42,779 (+)

uvig_486396: 1-43,994 (+)

IMGVR_UViG_3300029737_000342|3300029737|Ga0245199_100143|64542-105958: 1-41,417 (+)

IMGVR_UViG_3300023505_000130|3300023505|Ga0257035_100459: 1-41,856 (+)

MGV-GENOME-0279292: 1-40,829 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_160442|3300045988|Ga0495776_162455: 1-40,290 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_169785|3300045988|Ga0495776_147672: 1-40,269 (+)

uvig_117392: 1-51,392 (+)

IMGVR_UViG_3300029098_000161|3300029098|Ga0169171_100163|52506-102030: 1-49,525 (+)

IMGVR_UViG_3300029605_000348|3300029605|Ga0245145_100377|29138-78882: 1-49,745 (+)

uvig_41489: 1-49,274 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_161412|3300045988|Ga0495776_148187: 1-47,715 (+)

IMGVR_UViG_3300029934_000224|3300029934|Ga0169760_100126|32989-77993: 1-45,005 (+)

MGV-GENOME-0310146: 1-44,406 (+)

IMGVR_UViG_3300029768_000379|3300029768|Ga0245196_100181|29856-75357: 1-45,502 (+)

uvig_389790: 1-47,002 (+)

MGV-GENOME-0295068: 1-42,294 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_165912|3300045988|Ga0495776_148117: 1-43,657 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_171199|3300045988|Ga0495776_179515: 1-44,671 (+)

MGV-GENOME-0308219: 1-43,915 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_170867|3300045988|Ga0495776_114113: 1-40,953 (+)

IMGVR_UViG_3300007312_000016|3300007312|Ga0104941_100456: 1-36,304 (+)

MGV-GENOME-0271493: 1-37,300 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_143600|3300045988|Ga0495776_016963: 1-37,650 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_163591|3300045988|Ga0495776_187750: 1-34,376 (+)

uvig_242321: 1-40,355 (+)

ivig_3701: 1-43,459 (-)

uvig_107922: 1-46,900 (+)

SRS050941_a1_ct328_vs01: 1-48,427 (+)

uvig_41189: 1-45,555 (+)

uvig_195542: 1-49,785 (+)

uvig_308688: 1-47,352 (+)

uvig_13555: 1-43,079 (+)

uvig_213429: 1-49,479 (+)

uvig_276877: 1-38,723 (+)

ivig_834: 1-35,033 (+)

IMGVR_UViG_2868558209_000012|2868558209|2868558231|184874-218841: 1-33,968 (+)

Ma_2019_SRR413659_NODE_572_length_35073_cov_19.300931: 1-35,073 (+)

uvig_472393: 1-51,668 (+)

uvig_528465: 1-43,184 (+)

MGV-GENOME-0305793: 1-39,668 (+)

uvig_160559: 1-53,215 (+)

ivig_705: 1-44,912 (+)

IMGVR_UViG_3300013946_000164|3300013946|Ga0117818_1000030|1-57123: 1-57,123 (+)

uvig_338439: 1-33,875 (+)

uvig_180777: 1-47,874 (+)

MGV-GENOME-0302776: 1-44,011 (+)

ivig_775: 1-45,730 (-)

uvig_19377: 1-48,424 (+)

uvig_159799: 1-34,552 (+)

uvig_276292: 1-56,430 (+)

IMGVR_UViG_3300008496_000108|3300008496|Ga0115078_100359: 1-48,503 (+)

IMGVR_UViG_3300029439_000296|3300029439|Ga0243904_1000074|27983-69574: 1-41,592 (+)

IMGVR_UViG_3300029379_000431|3300029379|Ga0243906_1000097|86833-125836: 1-39,004 (+)

uvig_529992: 1-47,167 (+)

IMGVR_UViG_3300029477_000210|3300029477|Ga0244129_100026|281-59390: 1-59,110 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_174601|3300045988|Ga0495776_160391: 1-61,836 (+)

20000 nt

defence (DefenseFinder) defence (PADLOC) virulence (VFDB) anti-defence (dbAPIS) AMR (AMRFinderPlus) tRNA


