
MGV-GENOME-0359573: 1-90,180 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_003735|3300045988|Ga0495776_010771: 1-90,089 (+)

NC_029023.1: 1-87,712 (+)

TemPhD_cluster_54999: 1-88,970 (+)

KP143762.1: 1-87,709 (+)

NC_031082.1: 1-87,662 (+)

uvig_192640: 1-87,966 (+)

TemPhD_cluster_55250: 1-83,511 (+)

NC_027360.1: 1-87,603 (+)

uvig_393608: 1-87,890 (+)

uvig_393195: 1-87,052 (+)

TemPhD_cluster_55031: 1-88,167 (+)

KP869100.1: 1-88,531 (+)

KR014248.1: 1-87,372 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_004180|3300045988|Ga0495776_096330: 1-89,118 (+)

TemPhD_cluster_55011: 1-88,571 (+)

MGV-GENOME-0357422: 1-86,617 (+)

NC_012749.1: 1-88,487 (+)

KP869110.1: 1-88,632 (+)

uvig_376340: 1-88,957 (+)

TemPhD_cluster_55087: 1-86,977 (+)

TemPhD_cluster_55042: 1-87,928 (+)

MGV-GENOME-0357368: 1-86,566 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_003641|3300045988|Ga0495776_096318: 1-89,066 (+)

TemPhD_cluster_55074: 1-87,267 (+)

MGV-GENOME-0358684: 1-88,593 (+)

MGV-GENOME-0358495: 1-88,207 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_009865|3300045988|Ga0495776_096131: 1-88,262 (+)

NC_031939.1: 1-89,817 (+)

TemPhD_cluster_54979: 1-89,330 (+)

Reyes_2015_F194_T2_NODE_1_length_90423_cov_122.855785: 1-90,423 (+)

KM657822.1: 1-88,403 (+)

NC_028872.1: 1-86,252 (+)

uvig_541350: 1-87,320 (+)

MGV-GENOME-0357996: 1-87,320 (+)

MGV-GENOME-0358742: 1-88,706 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_020309|3300045988|Ga0495776_019317: 1-86,732 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_003495|3300045988|Ga0495776_018422: 1-88,934 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_004968|3300045988|Ga0495776_018423: 1-88,934 (+)

MGV-GENOME-0357513: 1-86,736 (+)

MGV-GENOME-0353129: 1-81,579 (+)

MGV-GENOME-0358611: 1-88,414 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_007243|3300045988|Ga0495776_018395: 1-88,478 (+)

NC_027329.1: 1-87,510 (+)

TemPhD_cluster_55020: 1-88,542 (+)

uvig_395505: 1-86,694 (+)

NC_005282.1: 1-86,155 (+)

JF461087.1: 1-83,331 (+)

NC_042097.1: 1-87,609 (+)

NC_041922.1: 1-84,419 (+)

NC_042096.1: 1-84,916 (+)

IMGVR_UViG_3300045988_024527|3300045988|Ga0495776_095855: 1-93,795 (+)

MGV-GENOME-0346871: 1-73,051 (+)

uvig_358631: 1-68,010 (+)

MGV-GENOME-0347262: 1-73,608 (+)

MGV-GENOME-0343393: 1-68,985 (+)

MGV-GENOME-0345530: 1-71,408 (+)

NC_027293.1: 1-87,999 (+)

uvig_285703: 1-86,623 (+)

TemPhD_cluster_55139: 1-85,847 (+)

NC_042075.1: 1-87,575 (+)

NC_042017.1: 1-87,570 (+)

Norman_134_NODE_3_length_90382_cov_11.986217: 1-90,382 (+)

NC_042076.1: 1-90,092 (+)

NC_041977.1: 1-89,596 (+)

NC_028247.1: 1-90,000 (+)

MGV-GENOME-0358020: 1-87,356 (+)

MGV-GENOME-0358027: 1-87,363 (+)

TemPhD_cluster_55085: 1-87,138 (+)

NC_028808.2: 1-90,743 (+)

NC_028935.2: 1-88,698 (+)

uvig_135806: 1-89,280 (+)

NC_027369.1: 1-86,231 (+)

uvig_357745: 1-64,845 (+)

MGV-GENOME-0319493: 1-53,935 (-)

30000 nt

defence (PADLOC) anti-defence (dbAPIS) tRNA tmRNA pseudogene


